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Abréviations 

Ag : Antigène 

AC : AntiCorps 

AMP : AntiMicrobial Peptide 

ApoA1 : Apolipoprotéine A-1  

BCR : B Cell Receptor 

BGN : Bacille Gram Négatif 

BGP : Bacille Gram Positif 

C/EBP : CCAAT/Enhancer Binding Protein  

CD : Cellule dendritique 

CL : Cellule de Langerhans  

CMH : Complexe Majeur d’Histocompatibilité  

CPA : Cellule Présentatrice d’Antigène 

DAMP : Damage Associated Molecular Patterns 

ELISA : Enzyme-Linked Immunosorbent Assay 

FPRL1 : Formyl Peptide Receptor Like 1  

HDL : High-Density Lipoproteins  

HES : Hématéine-Eosine-Safran  

IFN : Interféron  

IL : InterLeukine 

IMQ : Imiquimod 

JAK : Janus Kinase  

JNK : c-Jun N-terminal Kinase  

KO : knockOut 

LDL : Low Density Lipoprotein 

LPS : Lipopolysaccharide  

LT : Lymphocyte T  

LTh : LT CD4+ helper  

MAPK : Mitogen Activated Protein Kinase  

NHEK : Normal Human Epidermal Keratinocyte 

NF-kB : Nuclear Factor kappa B 

NKT : Natural killer T 

OSM : Oncostatine M 

PAMP : Pathogen Associated Molecular Pattern 

PNN : Polynucléaire neutrophile 

Poly (I:C) : Polyriboinosinic : polyribocytidylic acid 

PR : Polyarthrite Rhumatoïde 

RAGE : Receptor for Advanced Glycation End 

Products 

RT qPCR : Real Time quantitative Polymerase 

Chain Reaction 

STAT : Signal Transducers and Activators of 

Transcription 

TCR : T Cell Receptor 

TNFα : Tumour Necrosis Factor α 

TLR : Toll Like Receptor 

TSLP : Thymic Stromal Lymphopoietin 

VLA-1 : Very Late Antigen 1 

VLDL : Very Low Density Lipoprotein 
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Avant propos 

 

La protéine A-SAA (Acute Serum Amyloid A) est une protéine dont le taux sérique augmente 

en phase inflammatoire aigue. Principalement synthétisée par les hépatocytes, Urieli-Shoval 

et al ont montré son expression dans d’autres épithéliums normaux dont l’épiderme (Urieli-

Shoval et al., 1998). L’étude transcriptomique des profils d’expression induit par les 

cytokines proinflammatoires sur les kératinocytes humains in vitro montre l’activation de la 

synthèse de A-SAA (résultats non publiés). Par ailleurs, une augmentation de A-SAA est 

décrite dans les sérums de patients psoriasiques. Ces observations nous ont conduit à 

étudier les conditions d’induction de A-SAA par les kératinocytes humains en culture et 

l’expression cutanée de A-SAA chez les patients psoriasiques ainsi que dans un modèle 

murin de psoriasis induit. En introduction de cette thèse nous ferons un rappel de la 

structure de la peau saine et de son système immunitaire, puis nous évoquerons la 

physiopathologie du psoriasis et nous présenterons ensuite les protéines SAA. Les résultats 

seront présentés sous la forme d’un article à soumettre intitulé : « Proinflammatory 

cytokines induce A-SAA synthesis by human keratinocytes : a contribution to A-SAA 

overexpression in psoriasis ? » suivi d’une discussion et d’une conclusion. Cet article est 

susceptible d’être enrichi de résultats supplémentaires sériques et histologiques qui, en 

cours d’analyse n’ont pas pu être présentés dans ce manuscrit.   
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I- Introduction 

1/ La peau normale  

1.1/ Histologie 

La peau est le plus grand organe de l’être humain. Chez l’adulte, elle correspond en 

moyenne à une surface de 1,8 m2,  une épaisseur moyenne de 1,2 mm et un poids de 4,5 kg. 

Elle est subdivisée en 3 couches superposées qui sont, de la superficie vers la profondeur : 

l’épiderme, de nature épithéliale et provenant du feuillet embryonnaire superficiel 

(l’ectoderme), le derme et  l’hypoderme, tous deux de nature conjonctive et dérivant du 

feuillet embryonnaire moyen (le mésoderme) (figure 1). L’épiderme et le derme s’articulent 

suivant la jonction dermo-épidermique, traversée par les annexes de l’épiderme, originaires 

de l’ectoderme et en grande partie situées dans le derme. 

  

Figure 1. Histologie cutanée, coloration Hématéine-Eosine-Safran (HES), objectif x10 (Nataf, 

2009) 

1.1.1/ L’épiderme 

L’épiderme est un épithélium malpighien kératinisé composé à 80% de cellules épithéliales : 

les kératinocytes. Les 20% restants sont des mélanocytes, des cellules immunocompétentes 

(cellules de langerhans, lymphocytes) et des cellules de Merkel (figure 2).  
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Figure 2. Représentation schématique d’une coupe transversale de l’épiderme humain 

(Démarchez, 2011). 

1.1.1.1/ Les kératinocytes  

Les kératinocytes reliés entre eux par des jonctions intercellulaires (desmosomes, jonctions 

serrées, jonctions communicantes), sont disposés en quatre couches prenant des aspects 

morphologiques différents au fur et à mesure de leur progression vers la surface et de leur 

maturation cornée qui s’effectue en 3 semaines (figure 2).  

La couche basale,  la plus profonde, est formée d’une seule rangée de cellules 

indifférenciées, de forme cylindrique, possédant un gros noyau foncé et ayant une 

disposition palissadique perpendiculaire à la jonction dermo-épidermique. Ces kératinocytes 

basaux assurent le renouvellement constant de l’épiderme. Ils adhèrent à la jonction dermo-

épidermique sous-jacente par les hémidesmosomes.  

La couche spineuse comporte de quatre à dix assises de kératinocytes en cours de 

différenciation, de forme polygonale qui ont tendance à s’aplatir et à s’horizontaliser en 

même temps qu’ils se rapprochent de la surface et que leur noyau s’estompe.  

La couche granuleuse comprend une à quatre rangées de cellules aplaties dont le noyau est 

entouré de granulations basophiles de kératohyaline, donnant aux cellules une teinte 

foncée.  

La couche cornée, dont l’épaisseur varie selon les régions du corps est composée de 

plusieurs assises de kératinocytes matures ayant perdu leur noyau, appelés cornéocytes. Ces 
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cellules sont reliées entre elles par des cornéodesmosomes et incluses dans une matrice 

extra cellulaire hydrophobe composée de lipides (céramides, cholestérol, acides gras). Après 

trois semaines, les cornéocytes perdent leur cohésion et s’exfolient en superficie.  

1.1.1.2/ Les mélanocytes  

Ils proviennent des crêtes neurales et colonisent la peau exclusivement au niveau de la 

couche basale. Ils synthétisent de la mélanine dans des organites spécialisés, les 

mélanosomes qui sont ensuite transférés aux kératinocytes. La mélanine donne à la peau sa 

pigmentation constitutive et assure la  photoprotection. 

1.1.1.3/ Les cellules de Langerhans 

Elles sont produites dans les organes hématopoïétiques puis migrent dans la circulation pour 

rejoindre l’épiderme où elles acquièrent leur morphologie dendritique et assurent leur 

fonction immunologique. Les cellules de langerhans (CL) immatures ont une forte activité 

phagocytaire et contiennent des phagosomes : les granulations de Birbeck. Elles capturent 

ainsi les antigènes (Ag), se différencient en CL matures puis les présentent aux lymphocytes 

T (LT) naïfs ou mémoire.  

1.1.1.4/ Les cellules de Merkel  

Ces cellules neuro-épithéliales dérivant de la crête neurale sont situées au niveau de la 

couche basale épidermique. Irrégulièrement réparties, elles sont plus abondantes au niveau 

des paumes, lèvres, pulpes des doigts et dos des pieds. En étroite connexion avec les 

terminaisons nerveuses périphériques, elles ont la fonction de mécanorécepteurs. 

1.1.2/ La jonction dermo-épidermique ou membrane basale 

Synthétisée par les kératinocytes basaux et les fibroblastes dermiques, elle est constituée de 

fibres de collagène de type IV et VII, de lamines, d’héparane sulfate, d’entactine et de 

fibronectine. Elle assure l’adhérence et les échanges métaboliques dermo-épidermiques.  

1.1.3/ Le derme 

Ce tissu conjonctif comporte deux régions :  
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1.1.3.1/ Le derme superficiel ou papillaire 

Situé entre les crêtes épidermiques, il est formé d’un tissu conjonctif lâche renfermant de 

fines fibres de collagène orientées obliquement ou perpendiculairement à la peau, des fibres 

de réticuline et d’élastine, des capillaires et des terminaisons nerveuses. Il est relativement 

riche en cellules : histiocytes, cellules sanguines et fibroblastes qui synthétisent une 

substance amorphe constituée de muco-polysaccharides permettant la cohésion des 

éléments du derme. 

1.1.3.2/ Le derme profond ou réticulaire 

Il est formé d’un tissu conjonctif dense où les fibres de collagène sont épaisses et les fibres 

élastiques s’entrecroisent dans une direction globalement horizontale à la peau. Il est moins 

riche en cellules mais contient des artérioles, des veinules, des follicules pilo-sébacés et les 

canaux excréteurs des glandes sudorales. 

1.1.4/ L’hypoderme  

Faisant suite au derme, il est cloisonné par les septums interlobulaires conjonctivo-

élastiques qui délimitent les lobules remplis de cellules adipeuses. Ces septums hébergent 

des vaisseaux et des nerfs destinés au derme. 

1.1.5/ Les annexes  

 Les glandes sudorales, les glandes sébacées et les phanères (poils et ongles) sont les 

annexes de l’épiderme dont elles dérivent embryologiquement mais qui sont logées 

principalement dans le derme et l’hypoderme.  

 Les glandes sudorales :  

  - Les glandes eccrines, les plus nombreuses sont situées sur l’ensemble du 

tégument et sont particulièrement abondantes aux paumes, plantes, aisselles, front, 

poitrine. La partie sécrétrice est située dans le derme profond et l’hypoderme et le canal 

excréteur s’abouche à la surface épidermique par un pore. 
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  - Les glandes apocrines, liées aux glandes sébacées et aux poils, ne sont 

observées que dans les régions ano-génito-périnéales, inguinales, axillaires et 

mamelonnaires. Leur canal excréteur s’abouche dans un follicule pilo-sébacé. 

 Les glandes sébacées, annexées aux poils, se développent surtout après la puberté et 

sont particulièrement abondantes au visage et sur le  haut du tronc. Plus superficielles que 

les glandes sudorales, elles se situent dans le derme. 

 Les poils  sont composés d’un follicule situé dans le derme,  auquel sont annexés les 

glandes sébacées et les muscles arrecteurs, ainsi que d’une racine et d’une tige. 

 Les ongles  comportent une partie proximale invisible, la racine, zone génératrice et 

une partie visible, le corps, constitué de kératine.  

 

1.2/ Fonctions  

1.2.1/ Barrière mécanique 

La peau et notamment l’épiderme, du fait de la solidité des jonctions inter-kératinocytaires 

et des lipides qu’il contient, permet de protéger le milieu interne des agressions externes et 

de contrôler les flux hydriques.  

1.2.2/ Absorption 

Une substance appliquée sur la peau peut traverser la couche cornée, diffuser à travers les 

différentes couches pour être enfin résorbée dans les capillaires dermiques. Ce processus est 

influencé par la nature de la molécule, l’âge, le site d’application et l’état d’altération 

cutanée. 

1.2.3/ Thermorégulation 

La peau permet le maintien de l’homéostasie thermique. La protection contre le froid est 

assurée par l’augmentation du métabolisme cellulaire, la contraction des muscles arrecteurs 

des poils et des muscles antagonistes qui produisent le frisson ainsi que par la 
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vasoconstriction cutanée. La protection contre la chaleur est assurée par la sudation et la 

vasodilatation cutanée. 

1.2.4/ Protection contre les rayonnements ultra-violets 

La photoprotection est assurée par les pigments mélaniques synthétisés dans les 

mélanosomes, organites formés dans les mélanocytes. Ces mélanosomes migrent le long des 

dendrites mélanocytaires pour être transférés aux kératinocytes environnants. Lors d’une 

irradiation solaire prolongée, les pigments mélaniques se regroupent au dessus du noyau 

kératinocytaire pour protéger son matériel génétique. En cas de lésion de l’ADN, celle-ci est 

repérée puis le système de réparation est activé pour maintenir l’intégrité cellulaire. 

1.2.5/ Sensorielle  

La peau renferme des terminaisons nerveuses et des récepteurs. Des informations de 

douleur, pression, température sont ainsi envoyées au système nerveux central permettant 

à l’organisme d’appréhender le milieu environnant.  

1.2.6/ Métabolique 

Sous l’influence des rayonnements ultra-violets, les kératinocytes participent à la synthèse 

de la vitamine D et d’endorphines. 

1.2.7/ Immunologique 

Les cellules présentatrices d’Ag (CL épidermiques, kératinocytes, cellules dendritiques 

épidermiques) sont capables d’initialiser la réponse immunitaire en internalisant l’antigène 

pour le présenter aux lymphocytes T CD4+ naïfs dans les ganglions et aux lymphocytes T 

mémoire dans la peau. Les lymphocytes T ainsi activés vont ensuite induire la réponse 

immunitaire adaptative. Ces cellules synthétisent de nombreuses cytokines impliquées dans 

les réactions inflammatoires cutanées. Le système immunitaire cutané sera détaillé dans un 

chapitre dédié. 
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1.2.8/ Fonctions des annexes 

 Les glandes sébacées ont une activité sous le contrôle des hormones sexuelles, 

essentiellement les androgènes. Le sébum est composé de sébocytes en fin de maturation 

qui libèrent leur contenu dans le canal excréteur rejoignant le canal pilo-sébacé (sécrétion 

glandulaire  holocrine). Le sébum engaine les tiges pilaires, s’étale à la surface de la couche 

cornée, se mélangeant au film hydrolipidique protecteur de surface constitué de lipides 

épidermiques et d’eau. Il permet de lutter contre la déshydratation et participe à l’équilibre 

de la flore bactérienne cutanée. 

 Les glandes sudoripares produisent la sueur, composée d’eau et d’électrolytes. Son 

flux est modulé en fonction des besoins de la thermorégulation.  

 

2/ Le système immunitaire cutané  

2.1/ Les acteurs 

2.1.1/Généralités 

La peau représente une large surface d’échanges et de confrontation avec de nombreux 

facteurs de l’environnement. Elle intervient comme une barrière mécanique mais a aussi un 

rôle indispensable dans les mécanismes de réponse immunitaire pour lutter contre les 

invasions microbiennes, la pénétration de produits chimiques et le développement de 

cellules malignes (Schwarz, 2003). Cette fonction immunitaire repose sur l’activité de 

plusieurs types cellulaires, dont certains résident dans la peau et d’autres sont recrutés.  

2.1.2/ Les cellules impliquées  

2.1.2.1/ Les cellules dendritiques 

 Elles représentent une population hétérogène de leucocytes spécialisés présentant 

l'Ag, dont le rôle principal est l'induction et la régulation de réponses immunitaires 

adaptatives (G. Girolomoni, 2006). Les Cellules Dendritiques (CD) sont issues de la moelle 

osseuse et ses précurseurs migrent à travers le flux sanguin pour atteindre la plupart des 

organes et tissus, notamment ceux qui sont en contact avec le milieu extérieur, comme la 

peau et les muqueuses. Les CD myéloïdes comprennent les CL épidermiques situées dans les 
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couches basales et supra-basales et les CD interstitielles dermiques principalement localisées 

autour des vaisseaux (Rozires et al., 2013). Les CD lymphoïdes ou plasmocytoïdes sont 

trouvées dans les ganglions, la rate, la moelle osseuse, le thymus ainsi que le tissu cutané 

inflammatoire ; elles sont absentes des tissus périphériques en situation physiologique.  

 Les CD détectent les signaux de danger par l’implication de récepteurs de surface 

notamment ceux de la famille des Toll Like Receptors (TLR) capables de reconnaître des 

structures moléculaires propres aux pathogènes (lipopolysaccharides, acides nucléiques…) 

appelés Pathogens Associated Molecular Patterns (PAMPS) (Rozires et al., 2013). Une fois 

reconnu, l’Ag est alors phagocyté, associé aux molécules du CMH et réexprimé en surface. 

Les CD migrent ensuite dans le ganglion lymphatique pour présenter l’Ag aux LT CD4+ naïfs 

et initier la réponse immunitaire adaptative (Doutre, 2009). 

 Les CD ont aussi un rôle dans la tolérance immunitaire : les CD immatures prennent 

en charge des auto-Ag puis migrent vers les organes lymphoïdes centraux et périphériques 

pour enseigner la tolérance du soi aux lymphocytes.  

2.1.2.2/ Les Lymphocytes T  

 Les LTαβ (LT CD8+, LT CD4+), LTγδ, Natural killer T (NKT) et les LT mémoire sont 

essentiellement situés autour des vaisseaux dermiques ; cependant il existe quelques rares 

LT intra-épidermiques (Nestle et al., 2009a). La peau normale contient majoritairement des 

LTαβ CD4+.  

 L’Activation des LT nécessite :        

  - La reconnaissance de l’Ag par leur récepteur membranaire appelé TCR (T cell 

receptor). Pour les LTαβ, l’Ag doit être associé aux molécules CMH d’une cellule 

présentatrice d’Ag (CPA) : les LT CD8+ sont restreints par le CMH de classe I (qui présente 

des peptides issus de protéines cytosoliques comme les Ag viraux) ; les LT CD4+ par le CMH 

de classe II (qui présente des protéines issues de vésicules intracellulaires provenant de la 

phagocytose d'Ag exogènes). Au contraire, les LTγδ et NKT ne sont pas restreints par le CMH. 

(Abul-K Abbas and Andrew-H Lichtman, 2010).   

  - Un second signal pour les LT CD4+ qui correspond à une succession de 

contacts cellulaires entre les LTCD4+ et les CD, liés à des signaux de co-stimulation assurés 
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par des ligands de surface spécifiques : ICAM-1 / LFA-1, LFA-3 / CD2, CD28 (CTLA-4) / B7. 

Leur expression est induite par la liaison Ag/TCR et des cytokines.  

 Les différents types de LT ont des fonctions différentes : 

  - Les LT CD8+ cytotoxiques : ils détectent les Ag présents dans une cellule 

infectée (notamment par des virus) et la détruisent. Cette cytotoxicité est dépendante ou 

non des Anticorps (AC).  

  - Les LT CD4+ helper (LTh) : leur différenciation se fait à partir de LTh0 naïfs 

sous l’effet de différentes cytokines libérées par les cellules immunitaires telles que les CD, 

PNN, kératinocytes.... Ils sécrètent à leur tour des cytokines spécifiques leur conférant un 

rôle particulier (figure 3).  

 

  Figure 3. Modèle de polarisation des LT CD4+ naifs d’après (Liu et al., 2013) et (Akdis et al., 

2012)  

  - Les LTγδ : Ils reconnaissent directement les Ag sans être associé au CMH ce 

qui leur permet une plus grande rapidité d'action. Ils agissent en produisant des cytokines, 

par cytotoxicité et en activant les lymphocytes B (LB). 
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  - Les lymphocytes NK : ils reconnaissent des glycolipides présentés par une 

molécule appelée CD1d structurellement proche du CMH 1 (Abul-K Abbas and Andrew-H 

Lichtman, 2010).  

  - Les LT mémoire résidents de la peau : Les LT activés ont une demi-vie limitée 

mais ils peuvent persister sous la forme d'une population lymphocytaire mémoire. Ils 

disposent d’un phénotype particulier mémoire/effecteur CD45RO et expriment des 

récepteurs de domiciliation cutanée (Cutaneous Lymphocyte Antigen : CLA). Ils peuvent être 

activés directement par les CL et ainsi agir sans migration préalable dans les ganglions 

lymphatiques de drainage. Ils  permettent donc une réponse immunitaire secondaire 

beaucoup plus rapide et puissante à la réapparition de l'Ag (Seneschal et al., 2012).  

2.1.2.3/ Les Lymphocytes B 

 Leur activation effectuée dans les organes lymphoïdes secondaires, nécessite 

plusieurs étapes :           

  -La reconnaissance de l’Ag par son récepteur BCR (B cell receptor) associé au 

CD19.          

  - L’interaction avec les LTh : le CD40 ligand des LTh activés se lie au CD40 

porté par les LB. De plus, les LTh synthétisent des cytokines qui vont déterminer le type d’AC 

produit adpaté à l’Ag (phénomène de commutation isotypique).    

 Ainsi activés, les LB transformés en plasmocytes vont synthétiser des AC, effecteurs 

principaux de l’immunité humorale.  

2.1.2.4/ Les kératinocytes  

Ils ont un rôle pivot dans la régulation de la réponse immunitaire : 

 - Ils peuvent présenter l’Ag aux LT pour induire une réponse immunitaire secondaire 

ou une tolérance lymphocytaire (Nestle et al., 2009a).  

 - Ils expriment des molécules d’adhésion nécessaires au trafic leucocytaire dont 

l’ICAM-1 (InterCellular Adhesion Molecule 1) qui retient les LT dans l’épiderme) (G. 

Girolomoni, 2006) 

 - Ils synthétisent des cytokines (IL-1, IL-6, IL-10, IL-15, IL-18, TNFα, IL-1ra, IL-10), 

chimiokines (CCL20, CXCL9, CXCL10, CXCL11 attirant les LT et CXCL1, CXCL8 attirant les PNN) 

(Nestle et al., 2009a), des peptides anti-microbiens (AMP) (βdéfensine, cathélicidine, 
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psoriasine, RNAse 7) (Wiesner and Vilcinskas, 2010) et des facteurs de croissance (G-CSF, 

GM-CSF, M-CSF) (Doutre, 2009).  

2.1.2.5/ Les cellules endothéliales des capillaires dermiques  

Elles jouent un rôle essentiel dans le recrutement des cellules leucocytaires circulantes. 

Activées dans un environnement inflammatoire cytokinique, elles expriment à leur surface 

diverses molécules d’adhésion : des intégrines, des molécules de la superfamille des 

immunoglobulines (ICAM 1,2,3, VCAM1…), des sélectines (ELAM1 ou sélectine E…) et des 

glycoprotéines de type sialomucines. Parmi celles-ci, la sélectine E joue un rôle primordial 

dans l’adhésion des LT au niveau des veinules post-capillaires, qui reconnaissent des ligands 

spécifiques, en particulier le CLA qui leur confère un tropisme particulier pour la peau 

(Doutre, 2009). De plus, les cellules endothéliales activées produisent des cytokines (INF-α, 

INF-β, IL-6, IL-11, IL-12, IL-15, IL-18), des chimiokines (MIP-1-α, RANTES, IP-10) et des 

facteurs de croissance (G-CSF, GM-CSF) qui participent à l’activation des leucocytes (Rozires 

et al., 2013).  

 

2.1.2.6/ Les mastocytes  

Ils sont surtout présents autour des vaisseaux dermiques, des annexes et des terminaisons 

nerveuses. Activés par l’intermédiaire de leurs récepteurs de membrane dont les TLR1-9, ils 

vont dégranuler en libérant des substances vasoactives (histamine), des médiateurs 

lipidiques (prostaglandines, leucotriènes), des cytokines (IL-4, IL-6, TNF-α, TGF-β), des 

chimiokines (MIP-1, MIP-2…) et des facteurs de croissance (G. Girolomoni, 2006). Ils ont un 

rôle important dans l’allergie, l’initiation et le contrôle de l’immunité innée et interviennent 

aussi dans l’immunité adaptative en participant au recrutement des cellules inflammatoires, 

en activant les CD et en favorisant la migration des CD et des LT vers les ganglions 

lymphatiques de drainage (Metz et al., 2008).  

 

2.1.2.7/ Les cellules NK 

Les cellules NK sont caractérisées par la présence de récepteurs aux fragments Fc des 

immunoglobulines (FcR) et de récepteurs spécifiques activateurs et inhibiteurs appelés KAR 

(K cell activating receptor) et KIR (K cell inhibiting receptor). La reconnaissance de l’Ag n’est 
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pas restreinte par les molécules du CMH. Ces cellules participent à la première ligne de 

défense anti-infectieuse et anti-tumorale par cytotoxicité.  

2.1.2.8/ Les monocytes/macrophages et polynucléaires neutrophiles 

Ils ont des fonctions de phagocytose et de présentation d’Ag aux LT mais sans pouvoir initier 

une réponse immunitaire primaire (présentation aux LT naïfs) et produisent des cytokines et 

des chimiokines. 

 

2.2/ Les médiateurs de l’immunité  

2.2.1/ Les Toll Like Receptors 

 Ce sont des protéines transmembranaires capables de reconnaître des structures 

moléculaires exogènes appelées  PAMPs (Pathogen Associated Molecular Patterns), ainsi 

que des structures moléculaires endogènes libérées par des cellules « agressées » appelées 

DAMPs (Damage Associated Molecular Patterns) (figure 4).  

 

Figure 4. Ligands exogènes et endogènes des TLR (Li et al., 2013). 
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 Les TLR sont présents sur différents types cellulaires notamment les cellules 

immunitaires  et les cellules épithéliales dont les kératinocytes (Doutre, 2009). Ces derniers 

en expriment un vaste répertoire, notamment les TLR 1, 2 en surface (Baker et al., 2003a) et 

les TLR 3 (Lai et al., 2009), 5 et 9 endosomiques (Nestle et al., 2009a). L’expression 

kératinocytaire du TLR4 est controversée (Baker et al., 2003b), (Loryman and Mansbridge, 

2008), (Mempel et al., 2003).  

 Après liaison aux PAMPS, l’homo ou l’hétérodimérisation du TLR active la traduction 

du signal en recrutant la principale protéine adaptatrice Myd88. Ensuite, la translocation du 

facteur de transcription NF-κB additionné d’IRF7 pour les TLR  3, 4, 7, 8, 9 et IRF3 pour les 

TLR 3, 4 (Kumar et al., 2009) (figure 5) aboutit à la transcription de gènes-cibles codant pour  

des chimiokines entrainant le recrutement local de diverses cellules telles que les 

polynucléaires et les macrophages, des cytokines, des AMP ayant des capacités de 

destruction directe de pathogènes et de chimioattraction (McInturff et al., 2005).  

 De nouvelles molécules antagonistes des TLR sont en cours d’études thérapeutiques 

pour certaines pathologies. Citons l’antagoniste du TLR7/9 actuellement en étude de phase II 

pour le traitement du psoriasis (Connolly and O’Neill, 2012). 

 

Figure 5. Voies de signalisation des TLR (Li et al., 2013) 
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2.2.2/  Les peptides antimicrobiens  

 Il s’agit d’une famille composée de petits peptides présents au niveau de sites 

normalement exposés aux microbes comme la peau et les muqueuses, où ils sont 

notamment produits par les kératinocytes, mais aussi les leucocytes. Leur synthèse découle 

d’activation de voies intracellulaires par plusieurs cytokines pro-inflammatoires et par la 

liaison des TLR à leurs ligands.  Ils disposent de propriétés antimicrobiennes directes grâce à 

leurs capacités de destruction, de formation de pores ou de canaux ioniques dans les 

membranes bactériennes. Ils ont également des propriétés proinflammatoires par leur 

activité chimiotactique (attirant les PNN, LT, CD immatures) ou par la production de 

cytokines par différentes types cellulaires dont les kératinocytes (Wiesner and Vilcinskas, 

2010). 

 Les β-défensines humaines (hBD) sont de petits peptides de 3 à 5 kDa, représentant 

les AMP prédominants chez les mammifères. Les hBD 1, 2, 3, 4 sont synthétisées par de 

nombreux épithéliums dont l’épiderme. Contrairement à l’hBD-1 présente à l’état basal et 

non inductible les hBD 2, 3, 4 ne sont présentes que dans les peaux inflammatoires (Wiesner 

and Vilcinskas, 2010). Actives contre les bacilles gram négatifs (BGN) et/ou positifs (BGP) 

et/ou certains champignons, c’est l’hBD-3 qui dispose du plus large spectre d’action (BGN, 

BGP et champignons), elle est d’ailleurs efficace contre les Staphylococcus 

aureus Méthicilline résistants (Schröder, 2004).  

 La Psoriasine (S100A7) est un peptide de 11,4 kDa membre de la famille des 

protéines S100. Elle a initialement été isolée à partir de kératinocytes issus de peaux 

psoriasiques. Elle est aussi synthétisée par les sébocytes. Dans la peau saine, la psoriasine 

est abondante dans les sites souvent colonisés par les bactéries comme les régions axillaires, 

le nez, le cuir chevelu et les paumes de mains. Elle est active essentiellement contre les BGN, 

notamment l’Escherichia coli (Wiesner and Vilcinskas, 2010). 

 La Cathelicidine  (LL-37) est un peptide de 16 kDa, actif contre les BGN et BGP. Elle 

aurait aussi un rôle important dans la ré-épithélialisation cutanée durant la cicatrisation 

(Wiesner and Vilcinskas, 2010). 
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 La RNase 7 est un peptide de 14,5 kDa, membre de la famille des RNAses A (Wiesner 

and Vilcinskas, 2010). Son spectre d’action est large, contre les BGN, BGP et les champignons 

ce qui en fait un des AMP les plus puissants. Présente dans la peau saine, sa production par 

les kératinocytes est inductible lors de l’inflammation cutanée (Schröder, 2004). 

 

2.2.3/ Les cytokines 

Toutes les cellules impliquées dans le système immunitaire cutané sont capables de 

synthétiser des cytokines. Elles interviennent dans le contrôle de la prolifération et de la 

différenciation cellulaire ainsi que dans la régulation des réponses immunitaires entrainant 

dans certaines conditions des maladies inflammatoires chroniques comme le psoriasis. 

Seront détaillées ici les cytokines utilisées dans notre étude in vitro et impliquées dans le 

psoriasis, ainsi que les chimiokines. 

2.3.2.1/ Interleukine 1α  

Elle appartient à une famille de cytokines composée de 11 membres dont L’IL-1α et β, IL-1Ra 

et l’IL-18. Elle joue un rôle important dans l’inflammation et la réponse immunitaire aux 

infections. Elle est synthétisée par de multiples types cellulaires comme les monocytes/ 

macrophages, les CD, les cellules épithéliales (dont les kératinocytes) et les fibroblastes 

synoviaux. Sa production peut être induite par les PAMPs et des cytokines 

proinflammatoires comme le TNF-α, l’IFN-α, l’IFN-β et l’IL-1β (Barksby et al., 2007). L’IL-1α et 

β sont initialement traduites en précurseurs inactifs de respectivement 33 et 31 kDa qu i 

seront clivés en cytokines actives de 17 kDa par la voie des calpaïnes pour l’IL-1α  (Lee et al., 

2008) et de la caspase 1 pour l’IL-β (Barksby et al., 2007). Comme l’IL-1β, l’IL-1α se lie au 

récepteur IL-1 receptor (IL-1R1), ce qui explique leur action redondante (Guilloteau et al., 

2010). A l’inverse, l’IL-1Ra agit comme un antagoniste compétitif. Après liaison de l’IL-1 à son 

récepteur, une protéine accessoire, l’IL-1RAcP est activée, entrainant le recrutement de 

MyD88 (Myeloid Differentiation protein 88), de IRAK  (IL-1R-associated kinases) activant les 

facteurs de transcription NF-kB (Nuclear Factor Kappa B) et de AP-1 (activating protein 1) via 

les voies des MAPK (Mitogen Activated Protein Kinase) (Barksby et al., 2007) (figure 6). La 

stimulation des kératinocytes par l’IL-1 entraine une inflammation via la synthèse de 
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chimiokines (CXCL1, CXCl2, CXCL3, CXCL5, CXCL6, CXCL8, CCL5, CCL20, CCL27) et AMP (hBD2, 

RNAse7, LL37, S100A7, S100A8, S100A9) (Guilloteau et al., 2010). De plus, l’IL-1α pourrait 

aussi améliorer la fonction barrière cutanée par l’augmentation de la synthèse de lipides et 

de la transcription de gènes impliqués dans l’adhésion, la prolifération, et la différentiation 

kératinocytaire (Hänel et al., 2013).  

 

Figure 6. Voie de signalisation induite par l’IL-1. D’après (Barksby et al., 2007) 

 

2.3.2.2/ IL-17A   

Cette cytokine appartient à la famille des IL-17 comportant aussi les IL-17B, C, D, E, F. Elle est 

essentiellement synthétisée par les LTh17. L’IL-17A et IL-17F se lient au même récepteur 

hétérodimérique formé des sous-unités IL-17RC et IL-17RA. Le signal d’auto-immunité 

engendré par l’IL-17A est le plus important (Gaffen, 2009). L’IL-17A est synthétisée par les 

cellules de l’immunité adaptative (LTαβ CD4+ et CD8+) mais aussi innée (LTγδ, cellules 

lymphoïdes innées) (Sutton et al., 2012). L’IL-17RA et IL-17RC sont présentes de façon 
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ubiquitaire mais à des niveaux d’expression différents. L’IL-17RA est particulièrement 

présente à la surface des cellules hématopoïétiques alors que l’IL-17RC est surtout présente 

au sein de tissus épithéliaux. Il pourrait exister des homodimères ou hétérodimères en 

proportion différente d’IL-17RA et IL-17RC entrainant une action tissulaire spécifique de l’IL-

17A et IL-17F (Ho and Gaffen, 2010). La signalisation intracellulaire du récepteur IL-17RA et 

IL-17RC passe par l’interaction entre son domaine SEFIR (SEF/IL-17R) et les adaptateurs 

TRAF6 et Act1, ce qui active les voies des MAPK et les facteurs de transcription NF-κB, 

C/EBPβ et AP-1 (Ho and Gaffen, 2010) (figure 7). L’IL-17A participe à l’inflammation cutanée 

en favorisant la synthèse d’AMP (hBD2, S100A7) et de chimiokines (CXCL1, CXCL3, CXCL5, 

CXCL8) (Wilson et al., 2007). Elle altère la fonction barrière cutanée en affectant la 

différenciation kératinocytaire ainsi que la formation de la couche cornée par diminution de 

l’expression de la profilaggrine et des molécules composant les jonctions serrées et les 

desmosomes (ZO-1, ZO-2, E-cadherine, integrine) (Hänel et al., 2013).  

 

Figure 7. Voie de signalisation induite par l’IL17A. D’après (Ho and Gaffen, 2010) 

 

2.3.2.3/ IL-22  

Elle appartient à la famille de l’IL-10 (Boniface et al., 2005). Elle est synthétisée sous 

l’influence de l’IL-23 principalement par les Th22, Th17 ainsi que les NKT et les cellules 

dendritiques (Yu et al., 2013). Elle se lie à un récepteur hétérodimérique composé des sous 

unités IL-22R1 et IL-10R2. L’IL-10R2 est ubiquitaire alors que l’IL-22R1 est exprimée par les 

cellules épithéliales (cutanées, hépatiques, pancréatiques, rénales et coliques) mais non par 
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les leucocytes. Ainsi, l’IL-22 transmet une information aux cellules épithéliales mais n’a pas 

de fonction autocrine ni paracrine vis-à-vis des leucocytes (Lécart et al., 2002). La liaison à 

son récepteur entraine la phosphorylation de JAK-1 et TYR-2 puis l’activation des facteurs de 

transcription ERK1/2 et STAT1, 3, 5 selon les types cellulaires (Pan et al., 2013), 

principalement STAT3 pour les kératinocytes (Boniface et al., 2005). Au niveau cutané, elle 

induit la prolifération et la migration des kératinocytes et diminue leur différenciation : 

baisse d’expression des gènes de différenciation (codant pour l’involucrine, la loricrine, la 

cytokératine 10, la filaggrine) et inhibition de la synthèse d’enzymes nécessaires à la 

différenciation terminale et à la desquamation (kallikreine 7, desmocolline 1, calmodulin-like 

5).  En conséquence, cela entraine une hyperplasie et une acanthose épidermique. Elle 

favorise aussi l’inflammation cutanée en augmentant la synthèse kératinocytaire de 

chimiokines (CXCL5) et AMP (S100A7, S100A8, S100A9) (Boniface et al., 2005).  

 

Figure 7. Voie de signalisation induite par l’IL22. D’après (Pan et al., 2013) 

 

2.3.2.4/ Oncostatine M  

L’Oncostatine M (OSM) est une glycoprotéine de 28 kDa appartenant à la famille de l’IL- 6, 

comme l’IL-6, l’IL-11, le LIF (Leukaemia Inhibitory Factor), le CNTF (Ciliary Neurotrophic 

fFactor), le CT-1 (CardioTrophin-1) et le CLC (Cardiotrophin-Like Cytokine). Ces cytokines ont 

des rôles variés dans l’immunité anti-infectieuse, anti-tumorale, l’inflammation, la 

réparation tissulaire, l’hématopoïèse, le développement embryonnaire (Heinrich et al., 
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2003). Elle est synthétisée par les LT activés, les PNN, les monocytes/macrophages, les 

cellules endothéliales et les hépatocytes  (Finelt et al., 2005). L’OSM peut se lier à deux types 

de récepteurs : l’OSM récepteur 1 composé des sous-unités gp130 et Leukemia Inhibitory 

Factor receptor β (LIFRβ) (Mosley et al., 1996) ; L’OSM récepteur 2 composé des sous-unités 

gp130 et OSM receptor β (OSMRβ) dont l’affinité pour l’OSM est plus importante. Alors que 

le récepteur gp130 est localisé de façon ubiquitaire, L’OSMRβ est principalement exprimé 

par les fibroblastes, les cellules hématopoïétiques, endothéliales, hépatiques, pulmonaires 

et les kératinocytes. A noter que Les kératinocytes n’expriment pas le récepteur LIFRβ 

(Boniface et al., 2007).  La liaison de l’OSM à son récepteur indifféremment de type 1 ou 2 

entraine une cascade de signalisations impliquant les voies des MAPK, et l’activation des 

facteurs de transcription : STAT (Signal Transducers and Activators of Transcription) 1, 3, et 5 

(Heinrich et al., 2003) (Figure 8). Au niveau cutané, l’OSM a une action plus puissante que 

l’IL-6. Elle module l’expression kératinocytaire de différents gènes entrainant une 

inflammation (synthèse d’AMP, chimiokines et facteurs de croissance), une hyperplasie 

épidermique (inhibition de la transcription de gènes de différenciation) et une migration 

kératinocytaire  (Boniface et al., 2007).  

 

Figure 8. Voie de signalisation induite par L’OSM. D’après (Heinrich et al., 2003) et (Boniface 

et al., 2007) 
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2.3.2.5/ TNFα   

C’est une cytokine proinflammatoire appartenant à la superfamille du Tumor Necrosis Factor 

(TNF) composée de plus de 40 membres. Le TNFα est impliqué dans divers processus 

biologiques tels que la régulation de la prolifération cellulaire, la différenciation, l’apoptose 

et la réponse immunitaire. Il est principalement synthétisé par les leucocytes,  cellules 

endothéliales, fibroblastes, chondrocytes, ostéoblastes, cellules gliales, cellules musculaires 

lisses et kératinocytes (Mukhopadhyay et al., 2006). Le TNFα est initialement synthétisé sous 

la forme d’un précurseur transmembranaire de 212 acides aminés, de 26 kDa puis clivé par 

une métalloprotéase, la TACE (TNF-α Converting Enzyme) en une forme soluble de 185 

acides aminés, de 17 kDa. Les  formes solubles se lient aux récepteurs cellulaires de surface 

TNFRI et TNFRII exprimés de façon ubiquitaire, mais l’activité biologique du TNFα 

transmembranaire serait principalement médiée par le récepteur TNFRII (Horiuchi et al., 

2010). Les domaines extra-cellulaires de ces 2 récepteurs peuvent subir un clivage 

enzymatique libérant des fragments solubles (sTNFRI et sTNFRII) capables d’intéragir avec le 

TNFα, empêchant sa liaison aux récepteurs cellulaires et inhibant son activité (Edwards et al., 

2003). La liaison du TNFα au TNFRI entraine sa trimérisation et la libération d’une protéine 

inhibitrice : SODD (Silencer of Death Domain), localisée au niveau du domaine intracellulaire. 

Ainsi exposé, le domaine intracellulaire est reconnu par la protéine TRADD (TNF Receptor-

Associated Death Domain) qui recrute alors FADD (Fas-Associated Death Domain) qui active 

la voie des caspases. Par ailleurs, la signalisation intracellulaire se poursuit avec 

l’intervention de TRAF2 (TNF-R Associated Factor 2) aboutissant à l’activation des facteurs de 

transcription AP-1 et NF-κB via la voie des MAPK et celle des JNK (Janus kinases) (Li and Lin, 

2008). Le TNFRII active les mêmes facteurs de transcription mais en recrutant directement 

TRAF2 (Balkwill, 2009) (figure 9). Sur le plan cutané, le TNFα présente des activités proches 

de celles de l’IL-1, stimulant l’immunité innée (Guilloteau et al., 2010).  
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Figure 9. Signalisation induite par le TNFα. D’après (Balkwill, 2009) 

 

2.3.2.6/ Les chimiokines  

 Elles appartiennent à la famille des cytokines et sont classées en 4 groupes selon le 

nombre d’acides aminés présents entre les deux premières cystéines (situées en N-terminal) 

(IUIS/WHO Subcommittee on Chemokine Nomenclature, 2003) : 

  - CC : les deux premières cystéines sont adjacentes 

  - CXC : un acide aminé entre les deux premières cystéines 

  - CX3C : trois acides aminés  

  - XC : une seule cystéine. 

 Les chimiokines doivent leur nom à leurs propriétés chimioattractives mais elles  

régulent de nombreux autres processus biologiques tels que la polarisation des Th0, la 

prolifération cellulaire, l’apoptose, l’angiogénèse, l’hématopoïèse…. (Bachelerie et al., 2014). 

La nomenclature des chimiokines associée à leurs principales fonctions est représentée 

figure 9. Les chimiokines et leurs récepteurs sont exprimés par les leucocytes ainsi que par 

certaines cellules non hématopoïétiques telles que les kératinocytes. Ces dernières 

expriment les récepteurs CCR3, CXCR1, CXCR2 jouant un rôle dans la cicatrisation cutanée en 

favorisant la migration et la prolifération kératinocytaires (Esche et al., 2005). 

 Il est intéressant de noter que des thérapies ciblant certaines chimiokines sont en 

cours de développement pour traiter le psoriasis notamment un AC monoclonal neutralisant 

anti-CXCL8 actuellement en étude de phase II (Bachelerie et al., 2014).  
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Figure 9. Classification des chimiokines, leurs récepteurs et leurs principaux effets 

d’après (Esche et al., 2005) et (Bachelerie et al., 2014) 
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2.3/ Le système immunitaire cutané en action 

En réponse à une agression extérieure notamment infectieuse, le système immunitaire 

cutané se défend par une première réponse innée qui, si elle est dépassée, est relayée par 

une réponse secondaire adaptative. 

2.3.1/ Réponse immunitaire innée 

 Après franchissement de l’épiderme, les PAMPS des pathogènes interagissent avec 

les TLR présents sur la membrane des kératinocytes, des CD, des macrophages, des PNN et 

des mastocytes. Ainsi activées ces cellules deviennent effectrices : elles synthétisent des 

cytokines proinflammatoires et des chimiokines et acquièrent la capacité de phagocytose 

pour les CD, les macrophages et les PNN. De plus, elles synthétisent des AMP aux actions 

directes antibactériennes, antivirales et/ou antifongiques ainsi que chimiotactiques. 

 Sous l’effet des cytokines et chimiokines, les cellules endothéliales expriment des 

molécules d’adhésion qui vont permettre aux leucocytes de s’y fixer et de migrer vers le 

derme. Le type de cellules recrutées dépend des cytokines produites au site de l’infection, 

elles-mêmes dépendantes du type de l’agent infectieux.  

 Lorsque la réponse innée s’avère insuffisante une deuxième ligne de défense dite 

adaptative se met en place.  

2.3.2/ Immunité adaptative 

 Initiation de l’immunité cellulaire : les cellules présentatrices d’Ag (CL, CD dermiques) 

phagocytent un Ag qu’ils vont présenter à leur surface sous forme de complexe 

peptide/CMH. Leur maturation entraine l’allongement des dendrites, l’apparition à leur 

surface de molécules de costimulation (B7, CD40…), de molécules d’adhésion et l’expression 

de cytokines activatrices des LT. Elles vont alors migrer à travers l’épiderme et le derme vers 

les ganglions de drainage et présenter les Ag associés au CMH aux LT naïfs porteurs de 

récepteurs spécifiques. Décrit en amont, le second signal émis par des molécules de 

costimulation est indispensable à l’activation des LT. Sont ainsi produits, des LT effecteurs 
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(CD4+ et CD8+) et mémoire, clones spécifiques de l’Ag. Environ sept jours après, ces 

lymphocytes sortent du ganglion, passent dans le canal thoracique puis dans le sang et 

migrent dans la peau après avoir traversé l’endothélium vasculaire grâce à la présence de 

molécules d’adhésion. 

 Initiation de l’immunité humorale : le drainage par la lymphe des 

liquides cutanés infectés apporte au ganglion des débris microbiens capables d’interagir 

directement avec les lymphocytes B porteurs d’immunoglobulines de membrane et de les 

activer. Comme décrit en amont, l’activation des LB nécessite aussi la participation des LT. 

Ainsi des LB effecteurs et mémoire sont produits par expansion clonale et les AC sont libérés 

dans le sang. Les AC passent dans le liquide extracellulaire cutané et se fixent aux Ag de 

surface (opsonisation) activant ainsi le complément et la phagocytose. 

2.3.3/ Tolérance immune 

 Au niveau central (moelle osseuse pour les LB et thymus pour les LT) : les APC 

présentent au LTh0 les Ag du soi mais sans le signal de co-stimulation, ce qui induit la 

tolérance et la résistance des LT à toute stimulation ultérieure par les APC. En cas d’échec, 

les lymphocytes autoréactifs programment leur suicide. 

 Au niveau périphérique : les LT régulateurs synthétisent des cytokines anti-

inflammatoires (IL-10 et TGFβ) et inhibent par contact les lymphocytes cibles (notamment 

par le CTLA-4). 

 L’inhibition des LT régulateurs peut ainsi conduire à des maladies inflammatoires 

chroniques. 

 

3/ Une maladie inflammatoire cutanée : le psoriasis 

Le psoriasis est une maladie inflammatoire cutanée chronique fréquente atteignant 2 à 3 % 

de la population soit un million de Français (JJ Guilhou, 2000). Cliniquement, il existe 

plusieurs formes : le psoriasis vulgaire est le plus fréquent avec des lésions en plaques 

érythémato-squameuses bien limitées. A l’histologie, sont observés une hyperkératose, une 

parakératose (traduisant une anomalie de différenciation kératinocytaire), un affinement de 

la couche granuleuse, un épaississement de la couche spineuse avec une hyperacanthose (JJ 
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Guilhou, 2000). Le psoriasis résulte de l’interaction entre les kératinocytes et les cellules 

immunitaires dont le fonctionnement peut être modulé par des facteurs environnementaux 

et des gènes de susceptibilité.     

3.1/ Génétique  

 La susceptibilité génétique du psoriasis se transmet sur un mode polygénique. Plusieurs 

régions chromosomiques distinctes y ont été rattachées :  

 - PSORS1 (Psoriasis Susceptibility 1) est le locus de susceptibilité le plus régulièrement 

identifié en association à la maladie. Ce segment d’ADN est situé sur le chromosome 6p21 au 

sein de la région du CMH  de type I (Trembath et al., 1997). Il rend compte de 35 à 50 % des 

cas de psoriasis en plaques de type I (familial à début précoce) dans la population 

caucasienne ; il est également un facteur de risque du psoriasis en gouttes. Il n’est pas 

associé au psoriasis pustuleux palmo-plantaire ni au psoriasis de type II (sporadique à début 

tardif) (Jullien, 2012). 

 - De nombreux autres gènes de prédisposition ont aussi été décrits notamment les 

gènes  IL12B, IL23A, et IL23R codant respectivement pour une sous unité de l’IL-12, IL-23 et 

une chaîne du récepteur de l’IL-23 (Nestle et al., 2009b) ; TRAF3IP2 codant pour une 

protéine impliquée dans la régulation de la voie de signalisation de l’IL-17 ; TNFAIP3 et 

TNIP1 participant à la voie de signalisation du TNF-⍺ ; RNF114 impliqué dans la régulation de 

voies de signalisation qui conduisent à la production d’Interféron (IFN) de type 1 ; DEFB4 

codant pour la β-défensine ; LCE3B (late cornified envelope 3B) impliqué dans la 

différenciation terminale épidermique (Jullien, 2012). 

 - Il a été montré que des lésions de psoriasis traitées et blanchies cliniquement et 

histologiquement, conservaient des altérations de la transcription de très nombreux gènes, 

notamment ceux impliqués dans l’inflammation (IL-12p35, MX1, IL-22, IL-17, et IFNγ) 

(Suárez-Fariñas et al., 2011).  
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3.2/ Immunopathologie  

3.2.1/ Activation des cellules dendritiques plasmocytoïdes et myéloïdes  

 Les DC plasmacytoïdes (pDC), sont absentes  de la peau saine et sont recrutées par un 

facteur chimioattractant, la chémérine surexprimée dans les peaux psoriasiques (Albanesi et 

al., 2009). Les TLR-7 et 9 exprimés dans leurs vésicules endosomales vont reconnaître des 

fragments d’acides nucléiques kératinocytaires libérés lors d’un traumatisme cutané et 

combinés à un AMP (LL37). Les pDC activées produisent alors de l’IFN-⍺, qui active les DC 

myéloïdes (mDC) (dont les CL) (Nestle et al., 2005).  

3.2.2/ Activation des LTh1, LTh17, LTh22 

 Les mDC et pDC activées sécrètent des cytokines proinflammatoires (TNFα, IL-6, IL-

12, IL-23) et migrent vers les ganglions lymphatiques. Elles y rencontrent les LTh0 et 

entrainent leur différenciation en LT effecteurs : LTh1 induit par l’IL-12, LTh17 par l’IL-1, IL-6, 

IL-23, LTh22 induit par TNFα et l’IL-6 (Michalak-Stoma et al., 2011). Ces LT effecteurs vont 

ensuite circuler dans le sang pour rejoindre la peau et notamment l’épiderme en raison de 

l’interaction entre le VLA-1 ((Very Late Antigen 1) lymphocytaire et le collagène IV de la 

membrane basale (Nestle et al., 2009b). 

3.2.3/ Activation des kératinocytes  

 Les cytokines synthétisées par les LTh1 (INFγ), LTh17 (IL-17, IL-22), et les Th22 (IL-22) 

vont favoriser la libération de molécules proinflammatoires par les kératinocytes via 

l’activation des facteurs de transcription STAT1, STAT3 et NF-κB (Albanesi et al., 2007) (figure 

10) :  

  - facteurs de croissance : TGFα (transforming growth factor α), KGF 

(keratinocyte growth factor), amphiréguline, FGF-10 (fibroblast growth factor-10), GM-CSF 

(Albanesi et al., 2007). 

  - AMP : LL-37, S100A7, βdéfensine 1 et 2 (Nestle et al., 2009b) 

  - cytokines : l’IL-19, l’IL-20 qui favorisent la prolifération kératinocytaire, l’IL-

15 qui active les LT et les monocytes, l’IL-1, l’IL-6, l’IL-23 nécessaires au développement des 

Th17 ainsi que l’ IL-6 et TNFα  (Ghoreschi et al., 2010) 

  - chimiokines : IL-8, MCP-1, RANTES, IP-10, GROα, MIG (Albanesi et al., 2007) 
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 Ces molécules  entrainent, une vasodilatation, une néo-vascularisation, le 

recrutement de PNN, de LT, de monocytes, la prolifération et la diminution de la 

différenciation des kératinocytes (Albanesi et al., 2007). 

3.2.4/ Chronicisation de la réponse inflammatoire 

Un déficit numérique et fonctionnel des LT régulateurs avec diminution de la synthèse d’IL-

10 et TGFβ empêcherait l’inhibition de la réponse immune (Michalak-Stoma et al., 2011),  

 

Figure 10. Schématisation de la physiopathologie du psoriasis (Mattozzi et al., 2012).  

 

3.3/ Modèles de psoriasis 

Les modèles reproduisant une pathologie sont très utilisés pour étudier les mécanismes 

physiopathologiques d’une maladie et notamment le rôle particulier d’une molécule. Dans 

notre travail, ces modèles nous ont permis d’étudier la synthèse de la A-SAA.  

3.3.1/ Modèle in vitro  de psoriasis 

D’antérieures études du laboratoire ont permis la mise au point d’un modèle cytokinique in 

vitro de psoriasis. L’effet de 36 cytokines sur les kératinocytes en culture, a été évalué par 
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l’étude de l’expression de 154 gènes potentiellement impliqués dans l’inflammation cutanée 

(Boniface et al., 2007). Parmi elles, 5 cytokines ont été sélectionnées pour leurs rôles connus 

dans le psoriasis et leurs effets proinflammatoires intenses et synergiques sur les 

kératinocytes en culture (NHEK : Normal Human Epidermal Keratinocyte) : l’IL-1α, IL-17A, IL-

22, OSM et TNFα. En effet, ce mélange de 5 cytokines (M5) permet l’activation des facteurs 

de transcription NF-κB, C/EBPβ et STAT3 entrainant des effets particuliers sur l’inflammation 

cutanée : défense anti-microbienne (activation de la synthèse kératinocytaire d’AMP : BD2, 

S100A7, LL37, RNAse7), recrutement de cellules immunitaires (via la synthèse de 

chimiokines : CXCL1, CXCL2, CXCL3, CCL20), hyperplasie épidermique (par l’inhibition de la 

différenciation kératinocytaire et l’activation de leur prolifération) (Guilloteau et al., 2010).  

Enfin, le profil d’expression génique des NHEK in vitro stimulés par M5 a pu être corrélé 

significativement à celui des peaux issues de patients psoriasiques  (figure 11).  

  
Figure 11. Corrélation entre les profils transcriptomiques des NHEK stimulés avec le mélange 

M5 et des peaux lésées issues de patients psoriasiques (Spearman r=0.9072 ; p<0.00001) 

(Guilloteau et al., 2010). 

3.3.2/ Modèle murin de psoriasis 

 Un modèle murin de psoriasis décrit dans la littérature est utilisé au laboratoire LITEC 

(van der Fits et al., 2009). L’Imiquimod 5% en crème (Aldara®) appliquée sur la peau rasée du 

dos de souris quotidiennement pendant 6 jours, permet d’obtenir un phénotype cutané de 

psoriasis. L’Imiquimod (IMQ) est un activateur du système immunitaire dont les propriétés 

anti-tumorales et anti-virales sont utilisées en médecine humaine pour le traitement de 

certains cancers cutanés superficiels (carcinomes basocellulaires superficiels, kératoses 

actiniques) et certaines infections cutanées à papilloma virus humain (verrues génitales). 

L’IMQ est un ligand agoniste du TLR7/8 exprimé par les pDC, les monocytes et les 
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macrophages (van der Fits et al., 2009). L’application cutanée d’IMQ induit le recrutement 

de cellules pDC et l’activation du facteur de transcription NF-κB, entrainant la synthèse de 

médiateurs proinflammatoires tels que des cytokines (IFNα, IFNγ, TNFα, IL-6, IL-12), des 

facteurs de croissance (G-CSF, GM-CSF), des chimiokines (IL-8, MIP-1α, MIP-1β) (Schön et al., 

2006). L’immunité est alors orientée vers un profil Th1 favorisant les défenses anti-

tumorales et anti-virales. Chez la souris l’IMQ active aussi l’axe IL-23/IL-17 connu pour être 

impliqué dans la physiopathologie du psoriasis. En effet, l’inflammation cutanée induite  par 

l’application d’IMQ était totalement inhibée chez les souris IL-17 Knockout (KO) et les souris 

IL-23 KO (van der Fits et al., 2009). L’IMQ aurait une action directe sur les kératinocytes : in 

vitro, les NHEK stimulés par l’IMQ synthétisent des cytokines proinflammatoires telles que 

l’IL-1β, IL-6, IL-8, TNFα (Kono et al., 1994) (Schön et al., 2006). L’IMQ est un antagoniste du 

récepteur A 2A de l’adénosine exprimé par les kératinocytes. Les effets immunorégulateurs  

de ce récepteur permettent de protéger les tissus d’une inflammation excessive. Lors de 

domages tissulaires l’adénosine libérée, active ce récepteur.  Cela majore l’activité de 

l’Adenylyl cyclase et la synthèse d’AMPc (adénosine monophosphate cyclique) qui diminue la 

transcription de médiateurs proinflammatoires. L’action inihibitrice de l’IMQ sur ce 

récepteur explique son effet proinflammatoire sur les cellules n’exprimant pas de TLR7/TLR8 

comme les kératinocytes (Schön et al., 2006). Globalement, le phénotype de psoriasis induit 

par l’application cutanée d’IMQ, serait dû à l’activation des kératinocytes et du système 

immunitaire orienté Th1 / Th17. 

 

4/ La protéine A-SAA humaine 

4.1/ Généralités 

Les  protéines Serum Amyloid A (SAA) constituent une famille d’apolipoprotéines liées aux 

HDL (Hight density Lipoprotein), leur poids moléculaire est approximativement de 12 kDa 

(Hari-Dass et al., 2005). Elles sont présentes chez de nombreuses espèces dont l’homme et la 

souris (Uhlar and Whitehead, 1999).  
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4.2/ Les gènes de la famille SAA  

Il existe 4 gènes codant pour la SAA, situés sur le bras court du chromosome 11 (11p15.1) 

(Magy, 2004). Les gènes SAA1 et SAA2 codent pour des protéines de 107 acides aminés, de 

11,7 kDa qui correspondent à la A-SAA (Acute SAA). Les protéines SAA1 et 2 ne diffèrent que 

par une séquence d’environ 6 acides aminés, (Moshkovskii, 2012) ce qui rend leur 

discrimination difficile en RT qPCR (Real Time Quantitative Polymerase Chain Reaction) et 

ELISA (Enzyme-Linked Immunosorbent Assay). En phase inflammatoire aigue, le taux sérique 

de A-SAA peut atteindre 1000 mg/L (Uhlar and Whitehead, 1999), alors qu’il est inférieur à 1 

mg/L en conditions physiologiques (Baranova et al., 2005).  Elle intervient dans la 

physiopathologie de l’amylose AA, secondaire à des maladies inflammatoires chroniques.  

Après son clivage, elle constitue le principal composant des dépôts amyloïdes (Urieli-Shoval 

et al., 1998). Le gène SAA3 est un pseudo gène non codant. Le gène SAA4 code pour la C-SAA 

une protéine constitutive synthétisée en conditions normales et non inductible (Uhlar and 

Whitehead, 1999).  

4.3/ Synthèse hépatique  

Sa production est connue pour être principalement hépatique. La synthèse par les cellules 

de la lignée d’hépatome HepG2 est stimulée principalement par les cytokines IL-1β, IL-6, et 

TNFα (Steel et al., 1996). Les facteurs de transcriptions NF-κB, C/EBPβ, STAT3 activés 

forment alors un complexe hétérodimérique qui initie la transcription des gènes SAA1 et 2 

(Hagihara et al., 2005) (figure 12).  

 

Figure 12. Schéma du complexe hétérodimérique formé par les facteurs de transcription NF-

κB, C/EBPβ, STAT3, initiant la transcription des gènes SAA1 et 2 après stimulation des 

hépatocytes (HepG2) par l’IL-1 et IL-6 (Hagihara et al., 2005). 
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4.4/ Synthèse extra hépatique  

Si les protéines SAA1, 2, 4 sont principalement synthétisées par les hépatocytes, plusieurs 

études ont montré leur expression par d’autres types cellulaires tels que les leucocytes 

(Yamada et al., 2000), les synoviocytes (O’Hara et al., 2000), les chondrocytes (Momohara et al., 

2008), les adipocytes (Poitou et al., 2005), les cellules épithéliales notamment épidermiques 

(Urieli-Shoval et al., 1998) (figure 13).  

 

Figure 13. Expression de SAA 1, 2, 4 dans les tissus épithéliaux humains sains (Urieli-Shoval 

et al., 1998).  

4.5/ Ses récepteurs et voies de signalisation 

4.5.1/ Formyl Peptide Receptor like 1 

Le récepteur Formyl Peptide Receptor Like 1 (FPRL1) aussi appelé Formyl Peptide Receptor 2 

(FPR2) appartient à la famille des récepteurs transmembranaires couplés à la protéine G (Le 

et al., 2002). Il est exprimé par les PNN, les monocytes/macrophages, les CD, les LT, les LB, 

les cellules épithéliales, les fibroblastes, les cellules endothéliales, les hépatocytes (Migeotte 

et al., 2006). Il peut se lier à différentes protéines telles que A-SAA , LL-37, lipoxine A4, des, 

des peptides microbiens, entrainant une action antimicrobienne par l’activation du 

chimiotactisme, de la phagocytose et de la synthèse de cytokines (Le et al., 2002). En 



40 

 

particulier, sa liaison à la protéine A-SAA entraine la mobilisation du calcium intracellulaire, 

la phosphorylation des MAPK (ERK1/2, p38) et l’activation du NF-κB. Cette signalisation 

induit le chimiotactisme des PNN, des LT, des monocytes et des mastocytes (Su et al., 

1999a), la synthèse de cytokines (dont IL-8, TNFα, IL-10)  par les PNN (He et al., 2003), la 

production de MMP-9 par les monocytes sanguins humains (Lee et al., 2005) et de MMP-1, 3 

par les fibroblastes synoviaux issus d’articulations de patients atteints de polyarthrite 

rhumatoïde (PR) (O’Hara et al., 2004). 

4.5.2/ TLR2 

Ni Cheng et Al ont montré que la protéine A-SAA pouvait se lier au TLR2 des cellules HeLa et 

activer les MAPK (ERK1/2, p38, and JNK) ainsi que le NF-κB. Utilisant des macrophages 

murins sauvages et TLR2 -/-, la A-SAA induisait via ce récepteur, la synthèse de cytokines IL-

10, IL-1Ra, TNFα, IL-23p19 (Cheng et al., 2008), comme de G-CSF responsable d’une 

neutrophilie chez la souris (He et al., 2009).  

4.5.3/ TLR4 

A-SAA est un agoniste endogène du TLR4. Elle induit la production par les macrophages 

péritonéaux murins de monoxyde d’azote (NO), substance microbicide. La signalisation intra-

cellulaire induite entraine l’activation des MAPK (ERK1/2 et p38) (Sandri et al., 2008) et du 

NF-κB (Baranova et al., 2010).  

4.5.4/ Scavenger receptors 

Il s’agit d’une famille de récepteurs composée de glycoprotéines transmembranaires jouant 

un rôle dans le métabolisme du cholestérol en se liant aux apolipoprotéines LDL (low density 

lipoproteins), aux VLDL (very low density lipoproteins) et aux HDL (high-density lipoproteins) 

(Valacchi et al., 2011). Ils reconnaissent les hélices α amphiphiles, une structure secondaire 

commune aux apolipoprotéines, dont la A-SAA  (Baranova et al., 2005). Ils assurent aussi leur 

rôle « d’eboueur » en se liant aux cellules apoptotiques (Baranova et al., 2005). 

4.5.4.1/ SR-B1 (Scavenger receptor classe B type 1) 

Ce récepteur de 82 KDa est exprimé par de nombreux types cellulaires dont les hépatocytes, 

les macrophages, les cellules endothéliales, les fibroblastes (Valacchi et al., 2011), les cellules 

des glandes surrénales, les cellules ovariennes (Baranova et al., 2005), les kératinocytes 
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(Fujimoto et al., 2010). Mullan et al ont montré que la A-SAA pouvait avoir un rôle dans la 

physiopathologie de la polyarthrite rhumatoïde (PR) via ce récepteur. Les tissus synoviaux 

enflammés issus d’articulations atteintes de PR surexpriment ce récepteur. Sa liaison à la A-

SAA entraine la production d’IL-6 et IL-8 via l’activation des MPAK (ERK1/2 et p38) (Mullan et 

al., 2010).  

4.5.4.1/ CD36 

Le CD36 est une glycoprotéine transmembranaire de 88 KDa exprimée par les érythrocytes, 

les monocytes, les macrophages, les plaquettes, les cellules endothéliales, les adipocytes 

(Nicholson et al., 2000), les kératinocytes (Fujimoto et al., 2010). Son activation par la A-SAA 

induit la production d’IL-6, IL-8 et TNFα par les monocytes sanguins humains et les 

macrophages murins via l’activation de MAPK (ERK1/2, JNK) (Baranova et al., 2010).  

4.5.4.2/ CLA-1 (CD36 and LIMPII Analogous-1) 

Ce récepteur de 85 KDa (Calvo et al., 1997) est exprimé par de nombreux types cellulaires 

dont les hépatocytes, les monocytes, les macrophages, les cellules des glandes surrénales, 

les cellules ovariennes(Baranova et al., 2005). Sa liaison à la A-SAA entraine in vitro, sur des 

cellules surexprimant ce récepteur (HeLa et Human monocyte cell line (TPH-1)) la 

phosphorylation des MAPK (ERK1/2, p38) et la production d’IL-8 (Baranova et al., 2005). 

4.5.5/ RAGE (Receptor of Advanced Glycation End-products) 

C’est un récepteur transmembranaire de 55 KDa appartenant à la superfamille des 

immunoglobulines (Yan et al., 2000). Il est exprimé par différents types cellulaires dont les 

monocytes, les macrophages, les LT, les LB, les PNN, les cellules dendritiques, les cellules 

endothéliales, les cellules musculaires lisses vasculaires, les cellules pulmonaires, les 

fibroblastes, les kératinocytes (Fujimoto et al., 2010). Surexprimé en situations 

inflammatoires, il pourrait avoir un rôle dans différentes pathologies comme le cancer, le 

diabète, les maladies cardio-vasculaires, neurologiques et pulmonaires (Sparvero et al., 

2009). La liaison de la A-SAA au recepteur RAGE de cellules mononuclées humaines normales 

(PBMC),  entraine l’activation de MAPK (ERK1/2, p38) et de NF-κB, induisant la production de 

Tissu Factor (Cai et al., 2007) ayant un rôle dans l’hémostase, l’inflammation, l’angiogénèse 

et la migration cellulaire (Mackman, 2004). Utilisant des fibroblastes humains issus 
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d’articulations de patients atteints de PR, il a été montré que la liaison de A-SAA au 

récepteur RAGE entrainait l’activation du NF-κB et l’expression de cytokines 

proinflammatoires IL-6 et IL-8 (Okamoto et al., 2008).  

 
Figure 14. Schématisation de différents récepteurs liant la protéine A-SAA et leurs voies de 

signalisation intra-cellulaire (Baranova et al., 2010) 

4.6/ Les activités biologiques de la protéine A-SAA 

4.6.1/ Transport et métabolisme du cholestérol  

Les protéines SAA1, SAA2, SAA4 sont des apolipoprotéines principalement liées au HDL 

(Hari-Dass et al., 2005). En phase inflammatoire aigue, la A-SAA est synthétisée en grande 

quantité par le foie. La A-SAA remplace alors l’apolipoprotéine A-1 (ApoA1) des HDL, 

devenant leur apolipoprotéine prédominante (Uhlar and Whitehead, 1999). Ainsi, leur 

affinité pour les hépatocytes diminue et celle pour les macrophages augmente. Les HDL 

seront alors préférentiellement redistribués vers les macrophages leur permettant d’être 

phagocytés au site de la lésion tissulaire (Magy, 2004). Alors que la SAA4 n’a qu’une fonction 

d’apolipoprotéine, la A-SAA libre (non liée aux HDL) va pouvoir jouer différents rôles dans un 

contexte inflammatoire. 
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4.6.2/ Cicatrisation 

 Via le récepteur FPR2, la A-SAA favorise la production de metalloprotéinases par les 

fibroblastes des tissus synoviaux issus de patients atteints de PR (O’Hara et al., 2004) et les 

cellules monocytaires (Lee et al., 2005). 

 In vitro la A-SAA favorise la synthèse  de molécules d’adhésion (ICAM-1, VCAM-1) par 

les fibroblastes synoviaux et les cellules endothéliales des tissus synoviaux issus de patients 

atteints de PR, entrainant le recrutement des leucocytes. Elle active aussi l’angiogénèse 

(Mullan et al., 2006). 

 La A-SAA favorise la prolifération des fibroblastes via la production de ROS (reactive 

oxygen species) qui ont un rôle dans la différenciation, la mort cellulaire et la synthèse de 

cytokines. Si ce processus est nécessaire à la réparation tissulaire, l’augmentation 

pathologique de la A-SAA peut aller jusqu’à une fibrose impliquée dans de nombreuses 

pathologies comme la PR, l’athérosclérose, la néphropathie et la rétinopathie diabétique 

(Hatanaka et al., 2011).  

4.6.3/ Agrégation plaquettaire 

La A-SAA inhibe l’agrégation plaquettaire en activant in vitro la synthèse d’un agent 

antiagrégant, la prostaglandine I2 par les cellules endothéliales (Shainkin-Kestenbaum et al., 

1996) et en se liant au récepteur plaquettaire  αIIbβ3 (GPIIb-IIIa) (Urieli-Shoval et al., 2002).  

4.6.4/ Immunité innée 

 La A-SAA favorise la chimioattraction et l’activation des PNN et monocytes via le 

récepteur FPR2 (Su et al., 1999b). 

 Elle se comporte comme une opsonine en se  liant à la protéine OmpA (outer 

membrane protein A) présente sur la plupart des bacilles gram négatif (dont Escherichia coli 

et pseudomonas aeroginosa), activant leur phagocytose par les macrophages et les PNN 

(Hari-Dass et al., 2005). Cette opsonisation favorise la synthèse de TNFα et IL-10 par les 

phagocytes (Shah et al., 2006). Ce phénomène apparaît à des concentrations physiologiques 

de A-SAA, ce qui conforte son rôle dans l’immunité innée (Shah et al., 2006). 
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4.6.5/ Immunité adaptative 

 La A-SAA entraine la chimioattraction des LT (Xu et al., 1995). De plus, Elle induit la 

synthèse de différentes cytokines par les leucocytes, entrainant la modulation des fonctions 

lymphocytaires T (He et al., 2006). 

 La A-SAA  in vitro la synthèse de : 

  - l’IL-23 par les monocytes sanguins humains (He et al., 2006) et les 

synoviocytes issus de patients atteints de polyarthrite rhumatoïde (Migita et al., 2010) 

  - l’IL-1α, l’IL-1β, l’IL-6, l’Il-23, et le TNFα par les CD murines. (Ather et al., 

2011), 

  - l’IL-1β, le TNFα, et l’IL-8 par les PNN sanguins humains in vitro (Furlaneto and 

Campa, 2000), 

  - l’IL-17 par les LTCD4+ murins mis en présence de CD stimulés par la A-SAA, 

suggèrant leur différenciation en LTh17 (Ather et al., 2011). 

4.6.7/ Amylose AA 

 L’amylose est une maladie de surcharge rare résultant du dépôt tissulaire de fibrilles 

amyloïdes, en feuillets β plissés, entrainant une perturbation fonctionnelle de l’organe 

correspondant. La protéine précurseur est différente suivant le type d’amylose, par 

exemples : chaines légères d’immunoglobulines pour les amyloses AL, transthyrétine pour 

les amyloses séniles et β2 microglobuline pour les amyloses des hémodialysés, A-SAA pour 

les amyloses AA aussi appelées amyloses secondaires (Stankovic et al., 2012).  

 L’amylose AA est secondaire à des pathologies inflammatoires chroniques telles que 

la polyarthrite rhumatoïde, la spondylarthrite ankylosante, l’arthrite chronique juvénile, les 

maladies inflammatoires du tube digestif, la fièvre méditerranéenne familiale, les infections 

chroniques (tuberculose, ostéomyélite), certaines néoplasies (cancer rénal, hépatome, 

lymphome). De rares cas d’Amylose AA secondaires à des maladies dermatologiques ont été 

décrites telles que le psoriasis (associé à une atteinte articulaire dans 85% des cas) (Bergis et 

al., 2003), des ulcères veineux de jambes (Waton et al., 2008).  

 Tous les organes peuvent être touchés, mais il existe une prédilection pour le rein 

(insuffisance rénale), la rate, le tube digestif (douleur abdominale, malabsorption), le foie 

(hépatomégalie), la thyroïde (goitre, hypothyroïdie), les glandes surrénales (insuffisance 
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surrénalienne) (Grateau, 2006). L’atteinte cutanée est inhabituelle, seulement quelques cas 

sont rapportés dans la littérature avec principalement des lésions purpuriques (Modiano, 

2003) et rarement, des lésions nodulaires (Katsikas et al., 2008), bullo-hémorragiques 

(Grundmann et al., 2000), des ulcérations, des papules buccales (Koloktronis et al., 2003) 

(Cengiz et al., 2010), des dystrophies unguéales (Fich S et al., 2012).  

 Le diagnostic est effectué par l’analyse histologique de la biopsie d’un organe atteint, 

la coloration rouge congo révèle des dépôts rouges vifs, biréfringents. Dans 40 à 70% des 

cas, des dépôts sont retrouvés en peau saine (Bergis et al., 2003).  

 La protéine A-SAA est le précurseur de la protéine amyloïde, principal constituant des 

dépôts amyloïdes AA (Uhlar and Whitehead, 1999). L’augmentation du taux sérique de A-

SAA dans les situations inflammatoires chroniques est l’étape préalable à la formation des 

fibrilles amyloïdes. Le système de dégradation de la protéine normalement assuré par les 

macrophages serait alors saturé, entrainant un déficit de protéolyse par les cathepsines 

endosomiques avec dégradation de son extrêmité C-terminale et conservation de son 

extrêmité N-terminale. Ainsi, ces fragments accumulés acquiériraient une structure β-plissée 

au contact de l’AEF (Amyloid enhancing factor), une structure protéique qui serait contenue 

dans les endosomes macrophagiques et qui agirait comme un échafaudage (Magy, 2004). 

Les complexes fibrilles-AEF seraient ensuite exocytés puis s’associeraient au composant P 

amyloid sérique et aux glycosaminoglycannes (héparane sulfate) leur conférant une 

résistance à la protéolyse (Magy, 2004). Certains polymorphismes génétiques correspondant 

à des isoformes de la A-SAA sont plus amyloïdogènes que d’autres, et favoriseraient le 

développement d’une amylose AA lors de maladie inflammatoire chronique (van der Hilst, 

2011).   

 

5/ Particularités de la protéine A-SAA murine 

Comme chez l’homme il existe 4 gènes codant pour la protéine SAA : SAA1, 2, 3, 4. Chez la 

souris les gènes SAA1, 2, et 3 codent pour la A-SAA, dont le rôle est similaire à celui observé 

chez l’homme, alors que le gène SAA4 code pour la C-SAA. La synthèse des protéines SAA1 et 

2 est principalement hépatique alors que celle de la SAA3 est aussi extra-hépatique (Uhlar 

and Whitehead, 1999) (figure 15). 
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Figure 15. Expression relative des transcrits codant pour SAA 1, 2, 3 dans les tissus 

épithéliaux de souris BALBc après injection systémique de LPS (Meek and Benditt, 1986).  

 Schlingemann et al détectent des transcrits codant pour SAA3 dans la peau de 

souris C57BL/6. L’expression est faible en peau saine et plus importante en peaux issues de 

carcinomes épidermoïdes chimio-induits où la SAA3 pourrait participer à l’inflammation et à 

la prolifération épidermique (Schlingemann et al., 2003).   
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II/ Objectifs 

Des travaux suggèrent la production de A-SAA au niveau cutané exacerbée en situation 

inflammatoire (résultats préliminaires du laboratoire). Nos objectifs sont de confirmer ces 

observations par une étude in vitro des conditions de production de la A-SAA par les 

kératinocytes et d’étudier une éventuelle surexpression dans le psoriasis, maladie 

inflammatoire chronique de la peau ou dans un modèle de psoriasis induit chez la souris. 

1/ Etude in vitro de la synthèse de A-SAA par les kératinocytes humains 

 Notre objectif est de quantifier l’expression cutanée des transcrits codant pour A-SAA 

issus de NHEK stimulés par différentes cytokines proinflammatoires parmi celles du mélange 

M5 (IL-1α, IL-17A, IL-22, OSM et TNFα) en comparaison avec les NHEK contrôles non 

stimulés. 

 En parallèle, nous doserons de la protéine A-SAA dans les surnageants de cultures 

provenant de NHEK stimulés par les cytokines du mélange M5, en comparaison avec les 

surnageants issus de NHEK contrôles non stimulés (Guilloteau et al., 2010) (Rabeony et al., 

2014, en révision). 

2/ Etude de l’expression de A-SAA en situation inflammatoire cutanée  : 

le psoriasis 

 Notre objectif est de quantifier l’expression des transcrits codant pour A-SAA dans les 

échantillons de peaux lésées issues de patients psoriasiques en comparaison avec les 

échatillons de peaux issues de patients sains contrôles. 

 En parallèle, nous réaliserons le dosage de la protéine A-SAA dans les sérums de 

patients psoriasiques en comparaison avec les sérums de patients sains contrôles.  

3/ Etude de l’expression cutanée de A-SAA dans un modèle murin de 

psoriasis 

 Nous quantifirons l’expression cutanée des transcrits codant pour SAA1/2 et SAA3 

dans les lésions de psoriasis induites par l’application de crème Imiquimod 5% en 

comparaison avec des souris contrôles traitées par vaseline ou non traitées. 
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Abstract 

Background : Acute-serum Amyloid A (A-SAA) is one of the major acute-phase proteins, 

mainly produced in the liver but also detected in extra-hepatic tissues. Its expression is 

regulated by the transcription factors NF-κB, C/EBPβ, STAT3 activated by proinflammatory 

cytokines such as IL-1β, IL-6, TNFα. A-SAA plasma levels are increased in acute-phase 

response and chronic inflammatory disease like psoriasis, a skin disease with a systemic 

immune-mediated disorder.  

Objectives : Investigate A-SAA synthesis by resting and cytokine activated Normal Human 

Epidermal Keratinocytes (NHEK) and study A-SAA expression in psoriatic skins and sera from 

human patients and in skin from mouse model resembling psoriasis.  

Methods : NHEK were cultured and stimulated by cytokines IL-1α, IL-17A, IL-22, OSM, TNF-α 

alone or in combination, chosen for their reported proinflammatory effects on skin, 

reproducing some features of psoriasis. Human skin and sera were obtained from psoriatic 

patients and murine skins, from an Imiquimod mouse model of psoriasis. A-SAA mRNA from 

NHEK and skins were analyzed by RT qPCR and proteins were dosed by ELISA in NHEK 

supernatants and by immunonephelemetry assay in sera.  

Results : A-SAA was significantly overexpressed in stimulated NHEK and its supernatants, 

mainly activated by IL-17A, IL-1α and TNFα. A-SAA expression was increased in human 

psoriatic skins and sera and was correlated with the disease severity and duration. Finally, A-

SAA skin expression from mouse psoriasis model was also raised. 

Conclusion : A-SAA overexpression in psoriatic skins and sera could be due to keratinocyte 

synthesis mainly stimulated by Th17 relevant cytokines and could participate to the disease 

pathogenesis. Its role in psoriasis could be investigated by studying psoriatic skin 

inflammation in A-SAA knockout mice. 

 

Key words : Serum amyloid A, psoriasis, keratinocytes, cytokines, inflammation, secondary 

amyloidosis. 

 



50 

 

Introduction  

 Serum amyloid A (SAA) is a family of small homologous apolipoproteins of High 

Density Lipoprotein (HDL) ranging from 12 kDa to 14 kDa with a cholesterol metabolism 

function (Lee et al., 2005). The human SAA family contains different isoforms. Whereas SAA3 

is a pseudogene and SAA4 a constitutive and not inducible protein (C-SAA), SAA1 and 2 are 

inductible in inflammatory conditions and known as acute-phase proteins (A-SAA). 

Characterised by 95% homology, mRNA and proteins can hardly be differentiated by RT 

qPCR (Real Time quantitative PCR) or ELISA (Enzyme-Linked Immunosorbent Assay). Mouse 

SAA family is also composed of four isoforms : SAA4 gene corresponds to C-SAA protein and 

SAA1, 2, 3 genes express A-SAA protein (Uhlar and Whitehead, 1999).  

 Binding to different sets of receptors, A-SAA has a panel of different activities. 

Through the Formyl Peptide Receptor Like 1 also named Formyl Peptide Receptor 2 

(FPRL1/FPR2), A-SAA promotes the chemotaxis  of neutrophils, lymphocytes, monocytes (Su 

et al., 1999a), proinflammatory cytokines production by neutrophils (He et al., 2003), matrix 

metalloproteinases  synthesis by fibroblasts (O’Hara et al., 2004) and angiogenesis (Mullan 

et al., 2006). By binding to Toll-Like Receptor (TLR) 2, A-SAA stimulates the proinflammatory 

cytokine production by mouse (Cheng et al., 2008) and human macrophages (He et al., 

2009). Through the TLR4, A-SAA activates Nitric Oxide (NO) production by mouse peritoneal 

macrophages (Sandri et al., 2008). A-SAA also promotes proinflammatory cytokine synthesis  

by human monocytes through scavenger receptors (SR-B1 (Scavenger Receptor classe B type 

1) and CLA-1 (CD36 and LIMPII Analogous-1)) that are known to bind to apolipoprotein  

(Baranova et al., 2005) and RAGE (Receptor for Advanced Glycation End products) a member 

of the immunoglobulin superfamily (Baranova et al., 2010)). A-SAA also plays a role of 

opsonine binding to the outer membrane protein A of gram-negative bacteria, facilitating 

phagocytosis (Hari-Dass et al., 2005).  

 A-SAA is produced by hepatocytes and can be dosed in sera. Whereas, normal human 

sera concentration are < 1 mg/L, synthesis can be dramatically increased during the acute 

phase response, able to reach as 1000 mg/L (He et al., 2009). A-SAA serum levels are also 

increased in chronic inflammatory diseases such as rheumatoid arthritis (Chambers et al., 

1983), ankylosing spondylitis (Jung et al. 2007), psoriasis (Dogan and Atakan, 2010), familial 

Mediterranean fever (Dzhndoian 2011), neoplastic diseases (Kimura et al., 2001). After many 
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years of a chronic serum A-SAA increase, insufficient degradation systems can induce 

amyloid fibril organ deposition leading to the development of  secondary amyloidosis (Cai et 

al., 2005). Psoriasis is a rare cause of secondary  amyloidosis  with forty cases described up 

to know in the literature (Bergis et al., 2003).  

 A human A-SAA extra-hepatic production has been described by Urieli-Shoval et al. 

(Urieli-Shoval et al., 1998). In vitro, A-SAA synthesis by hepatoma, fibroblast, epithelial or 

endothelial cell lines is stimulated by proinflammatory cytokines such as IL-1β, IL-6, TNFα 

(Steel et al., 1996). Cytokine stimulation leads to the formation of a transcription factor 

heterodimeric complex composed of NF-κB, C/EBPβ, STAT3, resulting in the augmentation of 

the transcriptional activity of SAA1 and 2 genes (Hagihara et al., 2005). In mice, SAA1 and 2 

are mainly synthesized by hepatocytes whereas, SAA3 is detected in several hepatic and 

extrahepatic tissues (Upragarin et al., 2005).  

 Psoriasis is a chronic inflammatory skin disease with a systemic, immune-mediated 

response (Reich, 2012). Pathogenesis can be initiated by activated plasmocytoid dendritic 

cells (pDCs) through complexes of the antimicrobial peptide (AMPs) cathelicidin (LL-37) and 

DNA in a TLR 7 and 9 dependent manner (Nestle et al., 2009b). Interferon α (IFNα) 

synthesized by pDCs activates myeloid DCs (mDCs) producing IL-23 and IL-12 which stimulate 

the skin-resident and newly recruited T cells and polarize them into Th17, Th22, and Th1 

cells (Lowes et al., 2013). DC and T cell–derived cytokines including IFNβ and γ, IL-17A, IL-

17F, IL-22, TNFα stimulate keratinocytes to synthesize proinflammatory cytokines (including 

IL-1β, IL-6, TNFα), AMPs (including LL-37, β-defensins, S100 proteins), T cell and neutrophil-

attracting chemokines (including CXCL1, CXCL3, CXCL8-11, CCL17-20) (Boniface et al., 2005) 

(Boniface et al., 2007) (Nestle et al., 2009b). This promotes epidermal hyperplasia by 

impairing keratinocyte differentiation (Di Meglio et al., 2011) (Rabeony et al., 2014), 

increasing keratinocyte proliferation and leukocyte recruitment (Nestle et al., 2009b). This 

skin orchestrated cascade of pathogenic events ultimately leads to the local formation of 

psoriatic plaques  and contribute to a systemic inflammation (Nestle et al., 2009b).   

 We previously demonstrate the advantage to investigate the effect of the cytokines 

IL-1α, IL-17A, IL-22, OSM, and TNFα on cultured Normal Human Epidermal Keratinocytes 

(NHEK) and Reconstituted Human Epidermis (Guilloteau et al., 2010) (Rabeony et al., 2014). 

These cytokines were chosen for their intense and synergic proinflammatory effects 
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reproducing some features of psoriasis with a significant transcriptional profile correlation 

with psoriatic skins. In particular, we showed a dramatically keratinocyte overexpression of 

antimicrobial peptides (BD2, S100A7, LL37, RNAse7), chemokines (CXCL1, CXCL2, CXCL3, 

CCL20), cytokines (IL-17A, IL-22, IL-23) known to be involved in psoriasis  (Guilloteau et al., 

2010). In vitro, A-SAA synthesis has been studied with different cell types like hepatocytes 

(Steel et al., 1993), leucocytes (Yamada et al., 2000), chondrocytes (Momohara et al., 2008) 

but keratinocyte production had never been  investigated.  

 Our aim is to investigate the in vitro A-SAA synthesis by NHEK activated by 

proinflammatory cytokines and to analyze its expression in psoriatic skin and sera from 

human patients and in psoriatic skins from mice.  

  

Materials and methods 

Subjects, skin and serum samples 

Normal skin biopsies and sera were obtained from 28 surgical samples of healthy abdominal 

or breast skin and 11 healthy donors respectively. Lesional skin biopsies and sera were 

derived from 33 and 17 psoriatic patients respectively. Nine skin and serum samples were 

taken together to the same patients. They did not receive any therapy for four weeks. 

Clinical data were collected retrospectively and patient characteristics are presented in table 

1. The following laboratory parameters were measured in psoriatic patient sera: high-

sensitivity CRP (C Reactive Protein), fasting serum lipid profile and glycemic index.The use of 

skin and serum samples was approved by the Ethical Committee of the Poitiers Hospital and 

they were collected after informed consent.  

Cell cultures, cytokines and supernatants 

Normal Human Epidermal Keratinocytes (NHEK) were obtained from surgical samples of 

healthy breast or abdominal skin as described previously (Boniface et al., 2005). NHEK were 

cultured to 80% of confluence in Keratinocyte Serum-Free Medium (K-SFM; Invitrogen Life 

Technologies), supplemented with epidermal growth factor (5 ng/ml) and bovine pituitary 

extract (50 μg/ml ; all purchased from Invitrogen Life Technologies) at 37 °C, 5% CO2 in a 

humidified incubator. Then, NHEK were starved for 24h in K-SFM without addition of growth 

factors. NHEK were stimulated with five human recombinant cytokines alone or in 
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combination (IL-1α, IL-17A, IL-22, OSM, TNF-α : M5) as described previously (final 

concentration 10 ng/ml of each cytokine ; R&D Systems) (Guilloteau et al., 2010). We kept 

cells for the transcriptomic analysis and the supernatants for the proteomic dosage. 

 

Mice and treatments  

8-10 week-old male C57BL/6J wild type (WT) mice were purchased from Janvier (Le Genest, 

France). They were kept under specific pathogen-free conditions and they had free access to 

standard rodent diet and water. Experimental procedures were approved by French 

Government’s ethical and animal experiment regulations. Mice were shaved on the back 

skin and remaining hairs were removed using a depilatory cream (Veet, Reckitt Benckiser, 

France). Psoriasis-like skin disease was induced as described previously (van der Fits et al., 

2009). Shaved back skin were daily treated with 62,5 mg of Aldara® cream (5% Imiquimod, 

3M pharmaceuticals) during 6 days. Control Mice from the first control group were shaved 

but no treated (3 NT mice) and mice from the second control group, were treated with 

Vaseline (Vaseline Lanette cream, Fagron) (4 VAS mice) similarly to Imiquimod cream (6 IMQ 

mice). Due to weight loss observed in IMQ-treated mice, a daily volume substitution by 

intraperitoneal injection of 300 μl sterile PBS was performed from day 1 to 5 in all 

experimental groups.  

RNA isolation and RT qPCR  

Total cellular RNA from skin samples and cell cultures was extracted using β mercapto-

ethanol following the manufacturer’s instructions of the nucleospin II kit (Macherey-Nagel). 

Total RNA was reverse-transcribed using random hexamer primers, oligo(dT) and Superscript 

II enzyme (Invitrogen Life Technologies). cDNAs, were subsequently analyzed by RT qPCR 

using the LightCycler-Fast-Start DNA Master SYBR Green I kit (Roche). Human SAA1/2 primer 

sequences were : forward 5'-GGA-ACT-ATG-ATG-CTG-CCA-AAA-3' and reverse 3'-GCA-GAG-

TGA-AGA-GGA-AGC-TCA-5'. Murine SAA3 primer sequences were : forward 5'- GGG-AGT-

TGA-CAG-CCA-AAG-AT-3' and reverse 3’-GAG-TCC-TCT-GCT-CCA-TGT-CC-5’. Murine SAA1/2 

primer sequences were : forward 5’-GCG-AGC-CTA-CAC-TGA-CAT-GA-3’ and 3’-GGC-AGT-

CCA-GGA-GGT-CTG-TA-5’ reverse. The calculated amount was normalized to the 

housekeeping gene glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase (GAPDH). 
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A-SAA Protein dosages 

A-SAA protein was quantified by human Enzyme-Linked Immunosorbent Assay (ELISA) using 

SAA Antibody pair kit (Invitrogen Life Technologies) in NHEK supernatants and 

immunonephelemetry assay (Siemens) in patient sera.  

Statistical analysis 

Statistical analysis was performed using GraphPad Prism 5 Software (Inc, San Diego, CA, 

USA). Significance was determined using the appropriate test : Mann-Withney test, 2way 

Anova test or Spearman rank correlation test. The p values ≤ 0.05 were considered as 

significant and all data are represented as mean ± SEM.  

 

Results 

A-SAA production by cultured NHEK  

 NHEK were cultured with IL-1α, IL-17A, IL-22, OSM, TNF-α alone or in combination.  

A-SAA was significantly induced by IL-1α, TNFα or IL-17A when compared to unstimulated 

cell controls and IL-17A appeared to be the most effective (figure 1A). Together, these 5 

cytokines appeared to have an additive effect on A-SAA production (Figure 1A). The 

Subtraction of IL-17A to this mixture significantly decreased A-SAA synthesis (Figure 1B) 

confirming the importance of IL-17A in the A-SAA synthesis by NHEK. All these results were 

observed both at mRNA and protein levels of A-SAA.  

 kinetic study with five cytokine stimulation showed an increased A-SAA mRNA 

expression reaching a maximum at 24 hours (88 fold increased relative to unstimulated 

keratinocytes) and A-SAA protein concentration in supernatants reaching a plateau at 48 

hours (12 fold increased) (Figure 1C).  

A-SAA expression is increased in psoriatic skins and sera 

 A-SAA mRNA skin expression determined by RT qPCR was 9 fold increased in psoriatic 

patients compared to healthy controls (Figure 2 A1) and A-SAA protein blood level measured 

by ELISA was 26 fold increased (Figure 2 A2). We confirmed that circulating A-SAA were 

correlated with blood CRP (C Reactive Protein), the commonly protein measured in 

inflammation (Figure 2 A3).  
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 Further analysis showed A-SAA skin and serum expression was more important in 

patients with severe and long duration psoriasis with Psoriasis Area Severity Index (PASI) 

score > 20 (Figure 2 B1) and disease duration > 10 years (Figure 2 B2). A-SAA skin and serum 

overexpression is also associated with cigarette smoking (Figure 2 B3) and metabolic 

syndrome (Figure 2 B4) as diagnosed according to the American Heart Association (Grundy 

et al., 2005). Interestingly, circulating A-SAA protein and skin A-SAA mRNA were correlated 

(Figure 2 A4). 

SAA3 skin expression in inflammatory mouse skins 

We demonstrated a 55 fold increased SAA1/2 mRNA (Figure 3A) and a 3265 fold increased 

SAA3 mRNA psoriatic skin expression compared to untreated controls (figure 3B).  

Correlation skin A-SAA and antimicrobial peptides 

Antimicrobial peptides (AMP) are known to be directly implicated in psoriasis pathogenesis. 

We showed significant correlation between hBD2, S100A7 mRNA and A-SAA mRNA from 

psoriatic human skins and stimulated NHEK (Figure 4).  

 

Discussion 

 A-SAA synthesis by keratinocytes was mainly stimulated by IL-17A, IL-1α, TNFα and IL-

17A seemed to be the most effective. IL-22 and OSM alone did not activate the A-SAA 

synthesis but they had a potentiating effect noticed after subtracting them from M5. 

Interestingly, M5 activates the same transcription factors NF-κB, STAT3 and C/EBPβ 

(Guilloteau et al., 2010) implicated in the transcription of A-SAA genes (Hagihara et al., 

2005). Specifically, NF-κB is activated by IL-1α (Barksby et al., 2007), IL-17A (Gaffen, 2009) 

and TNFα (Balkwill, 2009) ;  STAT3 by IL-22 (Pan et al., 2013) and OSM (Boniface et al., 2007) 

; C/EBPβ by IL-17A (Gaffen, 2009). Therefore, A-SAA synthesis was significantly decreased 

removing IL-17A from M5 : probably due to its ability to activate C/EBPβ. 

 We demonstrate that A-SAA from psoriatic sera is higher compared to controls and 

associated with severity and duration of the disease in agreement with Dogan et al., showing 

that A-SAA blood levels were increased in severe psoriatic patients (Dogan and Atakan, 

2010). Serum A-SAA was correlated with CRP, also been reported to be correlated with 
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psoriasis severity (Beygi et al., 2013).  In agreement with our in vitro experiment, we showed 

that skin is a major expression site of A-SAA and is able to overexpress A-SAA in 

inflammatory conditions like psoriasis. Together, these results lead to ask for a contribution 

of A-SAA derived keratinocyte to the circulating level. 

 Like A-SAA which it were correlated, AMPs are overexpressed by psoriatic 

keratinocytes and have antimicrobial properties, chemotactic activities and shape immune-

cell functions including dendritic cells and T cells (Nestle et al., 2009b). A-SAA could have a 

role in psoriasis pathogenesis especially through chemotactism of T cells, monocytes and 

neutrophils ; activation of dendritic cells and  polarization of Th17 by binding to different 

receptors known to be expressed by keratinocytes. It remains a question to explore if A-SAA 

could have an autocrine effect on keratinocyte. TLR2, expressed by NHEK, activates the NF-

κB pathway that leads to synthesis of proinflammatory cytokines (as IL-8) (Pivarcsi et al., 

2003), AMPs (as hBD2, hBD3) (Baroni et al., 2006) and chimiokines (as CCL2, CCL20) (Niebuhr 

et al., 2010). Futhermore, TLR2 is known to be overexpressed in inflammatory skin disease 

like psoriasis (Baker et al., 2003a). Scavenger (SR-BI, CD36) are also present on NHEK, and 

have a role in the regulation of cutaneous barrier homeostasis by mediating lipid uptake 

from hydrophobic lipoproteins (Sticozzi et al., 2012). Binding to A-SAA, this receptor could 

activate a proinflammatory signaling as it was demonstrated with rheumatoid arthritis 

synoviocytes, thought a MAPK pathway stimulation (Mullan et al., 2010). RAGE could also 

have a role in inflammatory skin by activating NF-κB pathway (Zhang et al., 2011) and in 

wound healing by increasing matrix metalloproteinases-9 synthesis by keratinocytes (Zhu et 

al., 2012). There are at least four keratinocyte receptors suppose to bind to A-SAA, so it 

could be interesting to study the transcriptomic profile of cultured NHEK stimulated by A-

SAA protein. 

 Circulating and cutaneous A-SAA expressions were increased in smoker patients 

compared to non smokers. Smoking status is associated with systemic inflammation 

evaluated by raised CRP blood levels (Ohsawa et al., 2005) and increased circulating TNFα 

(Petrescu et al., 2010). Furthermore, the cutaneous proinflammatory effect of nicotine could 

be implicated in the significant association found between psoriasis and tobacco (Ortiz and 

Grando, 2012). In the skin, nicotine binds to nicotinic acetylcholine receptors on DCs, 

macrophages, endothelial cells and keratinocytes that enhance synthesis of proinflammatory 
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cytokines as IL-12, IL-1β, TNFα leading to Th1 polarization, innate immune cell stimulation, 

leucocyte migration, pathological angiogenesis and keratinocyte proliferation (Armstrong et 

al., 2011). A such proinflammatory cytokine environment could lead to systemic and local A-

SAA synthesis, probably through the IL-1β and TNFα activity.  

 Psoriasis is known to be associated with metabolic and cardiovascular comorbidities 

(obesity, hyperlipidemia, hypertension, diabetes mellitus) that contribute to the 

development of atherosclerosis and increased cardiovascular risk profile (Balci et al., 2009). 

Like A-SAA skin expression and serum levels, metabolic syndrome, is correlated with 

psoriasis severity  (Gelfand et al., 2006) and duration (Michalak-Stoma et al., 2011). A-SAA is 

known to have a role in metabolic syndrome. In obesity, A-SAA is increased in sera and 

adipose tissue. Also synthesized by inflamed adipocytes, it promotes lipolysis, the release of 

free fatty acids into the circulation and decreases insulin sensitivity in adipocytes.  By binding 

to scavenger receptor CLA-1 highly expressed in adipose tissue, A-SAA could have an 

autocrine feedback action on adipocytes and an indirect effect thought the stimulation of 

lipolytic cytokines synthesis as IL-6, TNFα especially by endothelial cells and monocytes 

(Yang et al., 2006). Moreover, high blood A-SAA level may be associated with an increased 

cardiovascular risk (Johnson et al., 2004) : in case of patients with chronic vascular disease, 

A-SAA levels are moderately enhanced (Glurich et al., 2002). A-SAA may have a direct effect 

on atherogenesis : it stimulates the synthesis of many atherogenic inflammatory markers 

(including CCL2, MMP-9, M-CSF) by monocytes and endothelial cells ; it upregulates lectin-

like oxidized low-density-lipoprotein receptor 1 (LOX-1) on macrophages, increasing their 

LDL uptake and their transformation into atherogenic foamy cells (Lee et al., 2013a) ; A-SAA 

also contributes to decrease the serum anti-oxidative activity of paraoxonase-1 that  impairs 

HDL atheroprotection function (Kappelle et al., 2011). Thereby, A-SAA overproduction could 

be a link between psoriasis, metabolic syndrome and atherosclerosis.  

 As in patients, SAA3 skin expression was strongly increased in psoriasis mouse model 

compared to untreated controls. Imiquimod’s immunomodulatory effects in triggering 

psoriasis are attributed to increased number of plasmacytoid dendritic cells (pDCs) (Baek et 

al., 2012), stimulation of Toll like Receptor (TLR) 7 on pDCs resulting in an upregulation of 

type I interferon pathway (Patel et al., 2011) and induction of epidermal expression of IL-23, 

IL-17A, and IL-17F (van der Fits et al., 2009). Interestingly, we have demonstrated in vitro 
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that IL-17A was strongly involved in A-SAA keratinocyte synthesis. It will be interesting to 

evaluate psoriatic skin inflammation in SAA3 knockout mice, to study specifically the A-SAA 

role in psoriasis and to test A-SAA on cultured keratinocytes.  

 

Conclusion  

We have shown for the first time the A-SAA synthesis by NHEK stimulated by Th17 relevant 

cytokines. We have also demonstrated the A-SAA upregulation in skins and sera from 

psoriatic patients and skins from psoriasis mouse model. This locally A-SAA skin expression 

could play a role in psoriasis pathogenesis and may contribute to the systemic inflammation 

leading to atherosclerosis.  
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IV/ Discussion  

 D’antérieures études du laboratoire ont évalué in vitro l’effet des cytokines sur les 

NHEK (Normal Human Epidermal Keratinocyte) par l’analyse de l’expression kératinocytaire 

de 154 gènes potentiellement impliqués dans la physiopathologie de l’inflammation  

cutanée. Cinq cytokines (l’IL-1α, IL-17A, IL-22, OSM et TNFα) présentent des effets 

proinflammatoires reproduisant certaines caractéristiques du psoriasis. Combiné, ce 

mélange de 5 cytokines (M5) présente un effet synergique puissant via l’activation des 

facteurs de transcription NF-κB, C/EBPβ et STAT3. Il favorise la synthèse d’AMP (BD2, 

S100A7, LL37, RNAse7), de cytokines (IL-23), de chimiokines (CXCL1, CXCL2, CXCL3, CCL20) 

ainsi qu’une hyperplasie épidermique (par l’inhibition de la différenciation kératinocytaire et 

l’activation de leur prolifération) (Guilloteau et al., 2010) (Rabeony et al., 2014) .  Il est 

intéressant de noter que la transcription des gènes SAA1 et 2 est induite par les mêmes 

facteurs de transcription activés par M5 (Hagihara et al., 2004). En effet, NF-κB est activé par 

l’IL-1α (Barksby et al., 2007), le TNFα (Balkwill, 2009), l’IL-17A(Gaffen, 2009) ; STAT3 par l’IL-

22 (Pan et al., 2013) et l’OSM (Heinrich et al., 2003) ; C/EBPβ  par l’IL-17A (Gaffen, 2009).  

 La synthèse de A-SAA a été explorée dans différents types cellulaires humains 

stimulés par des cytokines proinflammatoires : elle est induite  par l’IL-1α, IL-6, TNFα dans 

les hépatocytes (lignée HepG2) (Hagihara et al., 2004) ;  par l’IL-1α, IL-6, TNFα  dans les 

entérocytes  (lignée cellulaire de carcinome colique) (Vreugdenhil et al., 1999) ; par le TNFα 

dans les PNN (Hatanaka et al., 2004) ; par l’IL-1β, l’ IL-6 dans les monocytes (Yamada et al., 

2000), par l’IL-1, l’IL-6 dans les cellules endothéliales (Meek et al., 1994). A notre 

connaissance, il n’y a à ce jour aucune étude portant sur la production de A-SAA par les 

kératinocytes in vitro.  

 Dans ce travail, nous avons étudié l’expression des transcrits codant pour A-SAA dans 

les lysats cellulaires de NHEK par RT qPCR et nous avons dosé la protéine dans les 

surnageants de cultures par ELISA. Les NHEK étaient stimulés par différentes combinaisons 

des cytokines IL1α, IL-17A, IL-22, OSM, TNFα (Guilloteau et al., 2010) (Rabeony et al., 2014, 

en révision). Nous avons ainsi démontré que les NHEK étaient capables de synthétiser 

spontanément cette protéine en faible quantité et que cette production était stimulée par 

ces cytokines proinflammatoires. 
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 L’IL-17A, le TNFα et l’IL-1α seuls permettaient une augmentation significative de la 

production de A-SAA, respectivement de  22, 20 et 11 fois plus pour les transcrits et de 3,7, 

2,1, 2,4 fois plus pour la protéine des surnageants. En éliminant une cytokine du mélange de 

cinq cytokines (M5), l’absence d’IL-17A provoquait une diminution significative de la 

synthèse de A-SAA comparativement aux stimulations par M5. Comme nous l’avons vu plus 

haut, M5 permet l’activation des trois facteurs de transcription nécessaires à la synthèse de 

A-SAA : NF-κB, STAT3 and C/EBPβ (Guilloteau et al., 2010) (Hagihara et al., 2005). Ainsi, l’IL-

1α, le TNFα et l’IL-17A sont les principales cytokines inductrices de la synthèse 

kératinocytaire de A-SAA et L’IL-17A parait avoir un rôle majeur, probablement dû au fait 

qu’elle seule active le facteur de transcription C/EBPβ. L’expression maximale des transcrits 

est de 88 fois après 24 heures de stimulation par M5 et celle de la protéine de 12 fois après 

48 heures de stimulation par M5 comparativement aux NHEK contrôles non stimulés.   

 Comme pour l’induction d’AMP, l’IL-1α, l’IL-17A et le TNFα étaient les principaux 

inducteurs  et l’ajout de l’IL-22, OSM majorait cette activité (Guilloteau et al., 2010). De ce 

fait, la corrélation entre les AMP et les transcrits codant pour A-SAA issus de NHEK stimulés 

et ceux issus des peaux psoriasiques, est significative. Les AMP et la A-SAA ont en commun 

un rôle dans l’immunité innée en tant qu’ agents chimiotactiques des PNN et des LT (Su et 

al., 1999a), activateurs de la synthèse de cytokines pro-inflammatoires et stimulateurs des 

CD (Ather et al., 2011).  

 

 Urieli-Shoval et al ont montré que la protéine A-SAA pouvait être synthétisée dans de 

nombreux tissus extra-hépatiques sains dont l’épiderme et lui ont supposé un rôle à son site 

d’expression (Urieli-Shoval et al., 1998). Ultérieurement, la production de A-SAA fut décrite 

dans des tissus inflammatoires chroniques : synoviaux issus de patients atteints de 

polyarthrite rhumatoide (O’Hara et al., 2000), intestinaux provenant de patients atteints de 

colite inflammatoire (Eckhardt et al., 2010), pulmonaires issus de patients atteints de 

bronchite chronique obstructive (Bozinovski et al., 2012), adipeux issus de patients obèses 

(Sjöholm et al., 2005), ou encore dans des plaques d’athérosclérose (Meek et al., 1994).  
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 Si la production de A-SAA au niveau de la peau inflammatoire n’a pas été décrite, 

Dogan et al ont montré que le taux sérique de A-SAA était plus élevé chez les patients 

atteints de psoriasis sévère. Ils proposaient que le taux de A-SAA sérique puisse être un 

marqueur de l’inflammation systémique liée au psoriasis (Dogan and Atakan, 2010). Par 

ailleurs, plusieurs cas d’amylose AA secondaire à un psoriasis ont été rapportés. Cela 

suppose une augmentation sérique chronique de la protéine, étape clé préalable à la 

formation de  l’amylose secondaire. Il s’agissait dans 85% des cas de psoriasis cutanéo-

articulaire (Bergis et al., 2003). 

 Dans notre étude, nous avons évalué l’expression de A-SAA au niveau cutané (ARNm) 

et sérique (protéine) chez des patients atteints de psoriasis comparativement à des patients 

sains contrôles. Les taux sériques sont significativement plus élevés chez les patients 

psoriasiques par rapport aux contrôles, en accord avec les résultats récemment publiés 

(Dogan and Atakan, 2010). Nous montrons pour la première fois une surexpression locale 

cutanée des transcrits codant pour A-SAA chez les patients psoriasiques ce qui conduit à 

s’interroger sur son possible rôle dans la physiopathologie de cette maladie. Cette 

surexpession sérique et cutanée était  plus importante dans les cas de maladie sévère (score 

PASI >20), ancienne (durée d’évolution de la maladie >10ans),  d’association à un tabagisme 

ou à un syndrome métabolique. Nous avons montré que les taux sériques  de A-SAA étaient 

corrélés à ceux d’une autre protéine de l’inflammation, la CRP (Protéine C réactive). 

Synthétisée par le foie, la CRP sérique est aussi augmentée chez les patients psoriasiques et 

corrélée à la sévérité de la maladie (Beygi et al., 2013). 

 Ainsi, la surexpression cutanée de A-SAA en situation inflammatoire comme le 

psoriasis implique une production locale. Nos données in vitro et sa corrélation avec les 

dosages sériques conduit à s’interroger sur la contribution des kératinocytes à l’élévation 

des taux sériques.  

 

 Un modèle murin de psoriasis est utilisé au laboratoire pour étudier le rôle des 

cytokines dans cette pathologie. L’application d’Imiquimod 5% en crème durant 6 jours sur 

la peau rasée du dos de souris mâles C57BL/6 sauvages, induit un phénotype de psoriasis 

(van der Fits et al., 2009). Le même phénomène a d’ailleurs été rapporté chez l’homme 
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(Patel et al., 2011). En effet, comme détaillé en introduction, le phénotype de psoriasis est 

induit par l’activation des kératinocytes et du système immunitaire orienté Th1 / Th17 via la 

stimulation des TLR7/8 (van der Fits et al., 2009).  

 Chez la souris, les gènes  SAA1, 2, et 3 codent pour la protéine A-SAA dont le rôle est 

similaire à celui observé chez l’homme, et le gène SAA4 code pour la C-SAA. La synthèse des 

protéines SAA1 et 2 est principalement hépatique alors que celle de la SAA3 est aussi extra-

hépatique (Uhlar and Whitehead, 1999). Schlingemann et al ont détecté les transcrits codant 

pour SAA3 dans la peau saine de souris C57BL/6 ; l’expression était plus importante dans les 

peaux issues de carcinomes épidermoïdes chimio-induits. Ces auteurs suggèrent que la SAA3 

pourrait participer à l’inflammation cutanée et à la prolifération épidermique (Schlingemann 

et al., 2003). Dans notre étude, nous montrons que l’expression des transcrits codant pour 

SAA1/2 et SAA3 issus de peaux traitées par IMQ était augmentée de respectivement 55 et 

3265 fois plus par rapport aux peaux contrôles. L’application cutanée d’IMQ induit 

l’expression épidermique d’IL-23, d’IL-17A et d’IL-17F (van der Fits et al., 2009). Or, nous 

avons démontré que l’IL-17A était une cytokine fortement impliquée dans la synthèse 

kératinocytaire de A-SAA in vitro. Il est donc attendu que l’expression cutanée de A-SAA soit 

augmentée après traitement par IMQ. Comme pour l’homme, on peut s’interroger sur le 

rôle de A-SAA dans l’induction du phénotype psoriasique. Il serait intéressant d’évaluer 

l’inflammation cutanée psoriasique induite par l’IMQ chez des souris SAA3 knockout (KO). 

Nous n’avons pas trouvé dans la littérature d’équipe ayant travaillé avec des souris SAA3 KO, 

mais des souris SAA1/2 KO ont déjà été utilisées pour l’étude du rôle de la A-SAA dans un 

modèle murin de colite inflammatoire. Etonnamment, l’expression colique des transcrits 

codant pour SAA3 était beaucoup plus faible que ceux codant pour SAA1/2 (Eckhardt et al., 

2010).  

 

 Il reste à démontrer que la protéine A-SAA produite localement puisse avoir un rôle 

dans la physiopathologie du psoriasis, comme cela a été démontré pour d’autres pathologies 

inflammatoires telles que la polyarthrite rhumatoïde (O’Hara et al., 2000), les colites 

inflammatoires (Eckhardt et al., 2010), la bronchite chronique obstructive (Bozinovski et al., 

2012). En effet, elle stimule l’angiogénèse (Mullan et al., 2006), induit le chimiotactisme des 

lymphocytes T (Xu et al., 1995), des monocytes et des PNN (Badolato et al., 1994) via le 
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récepteur FPR2 (Su et al., 1999a) et elle active les monocytes et les polynucléaires 

synthétisant alors des cytokines proinflammatoires telles que l’IL-8, TNF-α et l’IL-1β 

(Hatanaka et al., 2007). Chez la souris, elle active la production macrophagique de cytokines 

proinflammatoires telles que l’IL-23, le TNFα et de cytokines  anti-inflammatoires telles que 

l’IL-1 Ra (antagoniste du récepteur de l’IL-1) et l’IL-10 via le récepteur TLR2 (Cheng et al., 

2008). De plus, elle favorise la synthèse d’IL-1, d’IL-6, d’IL-23 et de TNFα par les cellules 

dendritiques murines, participant ainsi à la polarisation des lymphocytes Th17 (Ather et al., 

2011).  

 Précisons que les kératinocytes présentent différents récepteurs susceptibles de se 

lier à la protéine A-SAA tels que le TLR2, le CD36, le RAGE. L’engagement du TLR2 active la 

voie du NF-κB et la synthèse de médiateurs proinflammatoires tels que des AMP (dont hBD2, 

hBD3) (Baroni et al., 2006) et des chimiokines (dont IL-8, CCL2, CCL20) (Niebuhr et al., 2010). 

De plus, l’expression kératinocytaire du TLR2 est augmentée dans certaines dermatoses 

inflammatoires telles que le psoriasis (Baker et al., 2003a). Enfin, la liaison de la A-SAA au 

TLR2 des macrophages murins induit in vitro la synthèse de cytokines telles que l’IL-10, IL-

1ra, TNFα, IL-23p19 (Cheng et al., 2008). Par contre, les kératinocytes n’exprimeraient pas le 

TLR4, autre récepteur de la A-SAA (Mempel et al., 2003). Les récepteurs Scavenger (SR-BI, 

CD36) sont physiologiquement présents à la surface des kératinocytes et ont un rôle dans 

l’homéostasie de la barrière cutanée, en maintenant sa composition en cholestérol (Sticozzi 

et al., 2012). Dans les tissus synoviaux issus d’articulations de patients atteints de 

polyarthrite rhumatoïde, le récepteur SR-BI lié à la A-SAA active la production d’IL-6 et IL-8 

via l’activation des MPAK (ERK1/2 et p38) (Mullan et al., 2010). In vitro, la liaison de la 

protéine A-SAA au récepteur CD36 de monocytes sanguins humains, entraine la production 

d’IL-6, IL-8 et TNFα via l’activation des MAPK (ERK1/2, JNK) (Baranova et al., 2010). Enfin, le 

récepteur RAGE exprimé par les kératinocytes aurait un rôle dans la cicatrisation en 

favorisant la synthèse de métalloprotéinases (Zhu et al., 2012) et dans l’inflammation 

cutanée via l’activation de la voie du NF-κB (Zhang et al., 2011).  

Ainsi, au moins 3 récepteurs kératinocytaires décrits comme possibles inducteurs de signaux 

proinflammatoires, sont susceptibles de se lier à la protéine A-SAA.  Cela devra conduire à 

s’intéresser à sa possible action autocrine, par exemple, en étudiant in vitro, le profil 

transcriptomique des NHEK stimulés par la protéine A-SAA. 
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 L’association du psoriasis à un risque plus important d’athérosclérose est maintenant 

bien documentée. Balci et al ont par exemple mesuré certains paramètres échographiques 

reflétant l’athérosclérose des troncs supra-aortiques chez des patients psoriasiques et des 

sujets sains, exempts de facteurs de risque cardio-vasculaires. Chez les patients psoriasiques, 

l’épaisseur de l’intima-média carotidienne était anormalement augmentée, et les 

paramètres d’étude du flux artériel présentaient une altération dont l’intensité était 

associée à la durée d’évolution du psoriasis (Balci et al., 2009).  

 Parallèlement, l’augmentation du taux de A-SAA sérique est associée à un risque 

cardio-vasculaire plus élevé (Johnson et al., 2004). Il a été montré que les patients atteints 

de maladie cardio-vasculaire chronique avaient un taux sérique de A-SAA élevé, environ 11 à 

15 mg/l (Lee et al., 2013b). En effet, la A-SAA aurait une action directe sur la formation des 

plaques d’athérome. Elle augmenterait via le FPR2, le nombre de récepteurs aux 

LDL oxydées (entités hétérogènes formées de lipides et protéines dénaturés) (Lee et al., 

2013b) tels que le récepteur scavenger LOX-1 (lectin-like oxidized low-density-lipoprotein 

receptor), présent au niveau des cellules endothéliales, des monocytes, des macrophages, 

des plaquettes et des cellules musculaires lisses. Ce récepteur est surexprimé en situation 

inflammatoire comme l’athérosclérose, le diabète, l’hypertension, la dyslipidémie (Dunn et 

al., 2008). La liaison des LDL oxydées à ce récepteur active les MAPK (p38), JNK, ERK et NF-κB 

(Lee et al., 2013b). Cela entraîne la synthèse de médiateurs proinflammatoires notamment 

des molécules d’adhésion vasculaire (comme P-selectine, E-selectine, VCAM-1=vascular cell 

adhesion molecule 1, ICAM-1=intercellular adhesion molecule 1, PECAM-

1=platelet/endothelial cell adhesion molecule 1), des facteurs de croissance (G-CSF, M-CSF) 

et des chimiokines (CCL2) (Dunn et al., 2008). En conséquence, les monocytes sont attirés au 

niveau des parois artérielles et se différencient en macrophages. Après phagocytose des LDL 

oxydées, ces macrophages se transforment en cellules spumeuses, productrices de 

médiateurs inflammatoires notamment le TNFα, qui favorise la prolifération des cellules 

musculaires lisses et l’inflammation de la paroi vasculaire à l’origine du processus 

d’athérosclérose (Kotani et al., 2009). De plus, La A-SAA contribuerait à la diminution de 

l’activité anti-oxydative d’une enzyme hépatique circulante : la paraoxonase-1 (PON-1).  Son 

fonctionnement nécessite l’apolipoprotéine A1 (ApoA1), principale apolipoprotéine des HDL. 
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L‘augmentation sérique de la A-SAA remplace l’apoA1 par la A-SAA. Ainsi l’activité de la PON-

1 diminue et les HDL perdent leurs propriétés anti-oxydatives (Kappelle et al., 2011). 

 Ainsi, nous émettons l’hypothèse que la A-SAA puisse être un lien entre le psoriasis et 

l’athérosclérose. 

 Des comorbidités métaboliques et cardio-vasculaires comme le diabète, l’obésité, 

l’hypertension artérielle, les dyslipidémies ont été décrites en association avec le psoriasis 

(Bens et al., 2012). En effet, chez ces patients la survenue d’un syndrome métabolique est 

plus fréquente et ce d’autant plus que la maladie est sévère (Gelfand et al., 2006) et 

ancienne (Michalak-Stoma et al., 2011). Ce syndrome contribue aussi au développement 

d’athérosclérose et augmente le risque de maladie cardio-vasculaire (Balci et al., 2009). En 

effet, le tissu adipeux des patients atteints de syndrome métabolique est un tissu 

inflammatoire avec un infiltrat macrophagique (Xu et al., 2003) et une surexpression 

d’adipokines proinflammatoires telles que l’IL-1, l’IL-6, le TNFα, le MCP-1, le PAI-1  

(plasminogene activtor inhibitor-1) (Yang et al., 2006) (Xu et al., 2003). Chez les patients 

obèses, le niveau d’expression des transcrits codant pour A-SAA dans les tissus adipocytaires 

ainsi que le taux de A-SAA circulante sont augmentés. Cette surexpression est corrélée à 

l’indice de masse corporelle et diminue après perte de poids (Yang et al., 2006). Nous 

suggérons que la A-SAA puisse contribuer au développement d’un syndrome métabolique 

associé au psoriasis. En effet, elle favorise la lipolyse, le relargage d’acides gras libres dans la 

circulation et diminue la sensibilité à l’insuline des adipocytes. En se liant au recepteur 

scavenger CLA-1, fortement exprimé dans le tissu adipeux, la A-SAA aurait une action 

autocrine sur les adipocytes et un effet indirect stimulant la synthèse de cytokines 

lipolytiques telles que l’IL-6, le TNFα notamment par les cellules endothéliales et les 

monocytes (Yang et al., 2006).  

 L’expression cutanée des transcrits codant pour A-SAA était augmentée chez les 

patients psoriasiques fumeurs comparativement aux patients psoriasiques non fumeurs. Le 

tabagisme est un facteur environnemental favorisant du psoriasis bien connu : c’est un 

facteur de risque indépendant de psoriasis et la durée de rémission de la maladie est 

écourtée chez les fumeurs (Ortiz and Grando, 2012). En effet, la nicotine se lie aux « nicotinic 

acetylcholine receptors » des cellules dendritiques, des macrophages, des cellules 
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endothéliales, des kératinocytes, entrainant une modification de l’environnement 

cytokinique favorable à la production d’A-SAA. Au niveau des cellules dendritiques, elle 

induit l’expression de molécules de maturation (CD83), de molécules d’adhésion 

lymphocytaire (ICAM-1), du CMH II, de molécules de costimulation (CD40, CD86) ainsi que de 

l’IL-12 favorisant une polarisation Th1. De plus, les cellules dendritiques ainsi activées 

favorisent la production de CD40 ligand et d’IL-2 par les LT. L’IL-2 stimule l’activité et la 

prolifération des LT cytotoxiques, des NKT, des monocytes, des macrophages et des cellules 

souches hématopoïétiques en déclenchant notamment la production d’IFN-γ, de TNFα, d’IL-

6, de GM-CSF. Enfin, la nicotine peut directement stimuler les macrophages produisant alors 

de l’IL-1β et du TNFα (Armstrong et al., 2011). L’environnement cytokinique 

proinflammatoire ainsi engendré par la nicotine pourrait donc favoriser la production 

kératinocytaire de A-SAA via notamment l’action de l’IL-1β, l’IL-6 et du TNFα.  

 Ainsi, la fréquence accrue d’athérosclérose chez les patients psoriasiques, pourrait 

être en partie expliquée par l’augmentation cutanée et sérique de la A-SAA, reflet de 

l’inflammation locale et systémique liée au psoriasis.  

  

V/ Conclusion 

 Nous avons confirmé la surexpression sérique de la protéine A-SAA chez les patients 

psoriasiques et montré pour la 1ère fois une surexpression cutanée des transcrits codant pour 

A-SAA chez les patients et les souris psoriasiques en lien avec une synthèse kératinocytaire 

induite par les cytokines Th17. Cette synthèse locale pourrait jouer un rôle dans la 

physiopathologie du psoriasis et contribuer à l’inflammation systémique associée, favorisant 

l’athérosclérose. L’hypothèse pourrait être abordée par l’étude de l’inflammation cutanée 

psoriasique induite chez des souris SAA3 KO ainsi que par l’étude in vitro des effets de la A-

SAA sur les kératinocytes.  
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Annexes 

 

Annexe 1 : Définition du syndrome métabolique 

3 des 5 critères :  

- obésité abdominale  seuils ethno-centrés : tour de taille ≥  94 cm chez l’homme, ≥  80 cm 
chez la femme pour les Européens 

- hypertriglycéridémie  > 1,5 g/L ou traitée 

- taux abaissé de HDL-c  < 0,40 g/L chez l’homme ou < 0,50 g/L chez la femme 

- élévation de la pression artérielle  PAS ≥ 130 et/ou PAD ≥ 85 mmHg ou traitée 

- élévation de la glycémie  ≥ 1 g/L ou traitée 

(l’IDF (International Diabetes Federation), l’AHA (American Heart Association), 2009) 

 

Annexe 2 : Psoriasis Area Severity Index (PASI) 

 
(Dupuy, 2008) 
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RESUME 
 

Introduction : La protéine Acute-Serum Amyloid A (A-SAA) est une protéine de 
l’inflammation dont le taux sérique peut être augmenté jusqu’à 1 g/L lors d’inflammation 
aigue. Principalement synthétisée par le foie, les protéines et les transcrits sont présents au 
sein de tissus épithéliaux extra-hépatiques dont l’épiderme. Son expression est régulée par 
les facteurs de transcription NF-κB, C/EBPβ, STAT3 activés par des cytokines 
proinflammatoires telles que l’IL-1β, l’IL-6 et le TNFα. L’augmentation du taux sérique de A-
SAA lors de maladies inflammatoires chroniques peut mener à l’apparition d’une amylose 
secondaire par le dépôt de substance amyloïde dont la protéine A-SAA est le principal 
constituant. Si l’expression cutanée de A-SAA chez les patients psoriasiques n’a pas été 
décrite, une étude a montré une augmentation significative de son taux sérique et quelques 
cas d’amylose AA secondaire à un psoriasis ont été rapportés dans la littérature. 
 
Objectif : Etudier la synthèse kératinocytaire de A-SAA in vitro. Analyser l’expression de A-
SAA dans les peaux et les sérums de patients atteints de psoriasis ainsi que dans les peaux 
d’un modèle murin de psoriasis.   
 
Matériel et méthodes : Les kératinocytes issus de peaux saines ont été cultivés et stimulés 
par différentes combinaisons de 5 cytokines (M5 : IL-1α, IL-17A, IL-22, OSM, TNF-α ; 10 
ng/ml) choisies pour leurs effets proinflammatoires intenses, reproduisant certaines 
caractéristiques du psoriasis. Les échantillons de peaux et de sérums issus respectivement 
de 33 et 17 patients psoriasiques étaient comparés respectivement à 28 et 11 sujets sains 
contrôles. Enfin, les peaux issues d’un modèle murin de psoriasis induit par l’application 
cutanée d’Imiquimod 5% en crème étaient comparées avec celles de souris contrôles non 
traitées. L’expression des transcrits codant pour la A-SAA dans les lysats cellulaires, les peaux 
de patients et de souris était étudiée par RT qPCR. La protéine A-SAA était dosée dans les 
surnageants de culture par ELISA et dans les sérums par immunonéphélémétrie. 
 
Résultats : L’expression de A-SAA était significativement augmentée par rapport aux 
contrôles dans les lysats cellulaires (transcrits 88 fois plus exprimés) et les surnageants (taux 
protéique 12 fois plus élevé) de kératinocytes stimulés par le mélange M5 (IL-17A, IL-1α et 
TNFα étaient principalement impliqués), dans les peaux lésées (transcrits 9 fois plus 
exprimés) et  les sérums (taux protéique 26 fois plus élevé) de patients psoriasiques, dans les 
peaux lésées de souris traitées par Imiquimod (transcrits 3265 fois plus exprimés). 
 
Conclusion : L’augmentation de l’expression cutanée et sérique de A-SAA chez les patients 
psoriasiques impliquerait une synthèse kératinocytaire stimulée par des cytokines Th17 et 
pourrait participer à la physiopathologie de la maladie. L’hypothèse pourrait être confirmée 
par l’étude de l’inflammation cutanée psoriasique induite chez des souris A-SAA KO.  
 
Mots clés : Serum amyloid A, psoriasis, kératinocytes, cytokines, amylose secondaire. 
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RESUME 
 

Introduction : La protéine Acute-Serum Amyloid A (A-SAA) est une protéine de 
l’inflammation dont le taux sérique peut être augmenté jusqu’à 1 g/L lors d’inflammation 
aigue. Principalement synthétisée par le foie, les protéines et les transcrits sont présents au 
sein de tissus épithéliaux extra-hépatiques dont l’épiderme. Son expression est régulée par 
les facteurs de transcription NF-κB, C/EBPβ, STAT3 activés par des cytokines 
proinflammatoires telles que l’IL-1β, l’IL-6 et le TNFα. L’augmentation du taux sérique de A-
SAA lors de maladies inflammatoires chroniques peut mener à l’apparition d’une amylose 
secondaire par le dépôt de substance amyloïde dont la protéine A-SAA est le principal 
constituant. Si l’expression cutanée de A-SAA chez les patients psoriasiques n’a pas été 
décrite, une étude a montré une augmentation significative de son taux sérique et quelques 
cas d’amylose AA secondaire à un psoriasis ont été rapportés dans la littérature. 
 
Objectif : Etudier la synthèse kératinocytaire de A-SAA in vitro. Analyser l’expression de A-
SAA dans les peaux et les sérums de patients atteints de psoriasis ainsi que dans les peaux 
d’un modèle murin de psoriasis.   
 
Matériel et méthodes : Les kératinocytes issus de peaux saines ont été cultivés et stimulés 
par différentes combinaisons de 5 cytokines (M5 : IL-1α, IL-17A, IL-22, OSM, TNF-α ; 10 
ng/ml) choisies pour leurs effets proinflammatoires intenses, reproduisant certaines 
caractéristiques du psoriasis. Les échantillons de peaux et de sérums issus respectivement 
de 33 et 17 patients psoriasiques étaient comparés respectivement à 28 et 11 sujets sains 
contrôles. Enfin, les peaux issues d’un modèle murin de psoriasis induit par l’application 
cutanée d’Imiquimod 5% en crème étaient comparées avec celles de souris contrôles non 
traitées. L’expression des transcrits codant pour la A-SAA dans les lysats cellulaires, les peaux 
de patients et de souris était étudiée par RT qPCR. La protéine A-SAA était dosée dans les 
surnageants de culture par ELISA et dans les sérums par immunonéphélémétrie. 
 
Résultats : L’expression de A-SAA était significativement augmentée par rapport aux 
contrôles dans les lysats cellulaires (transcrits 88 fois plus exprimés) et les surnageants (taux 
protéique 12 fois plus élevé) de kératinocytes stimulés par le mélange M5 (IL-17A, IL-1α et 
TNFα étaient principalement impliqués), dans les peaux lésées (transcrits 9 fois plus 
exprimés) et  les sérums (taux protéique 26 fois plus élevé) de patients psoriasiques, dans les 
peaux lésées de souris traitées par Imiquimod (transcrits 3265 fois plus exprimés). 
 
Conclusion : L’augmentation de l’expression cutanée et sérique de A-SAA chez les patients 
psoriasiques impliquerait une synthèse kératinocytaire stimulée par des cytokines Th17 et 
pourrait participer à la physiopathologie de la maladie. L’hypothèse pourrait être confirmée 
par l’étude de l’inflammation cutanée psoriasique induite chez des souris A-SAA KO.  
 
Mots clés : Serum amyloid A, , psoriasis, kératinocytes, cytokines, amylose secondaire. 

 


