


































































































































































































































































































































































































































































































































































































Annexes

© VB

Figure Al6.a :

)

Revue des études phylogénétiques des Péracarides basées sur des données

morphologiques de (a) Siewing (1963), (b) Pires (1987), (c) Wagner (1994), (d) Schram & Hof
(1998), (e) Wheeler (1998), (f) Wills (1998), (g) Watling (1999), (h) Richter & Schotz (2001).
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Figure A16.b : Analyses phylogénétiques des Péracarides basées sur des données moléculaires
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RESUME

L’ADN mitochondrial (ADNmt) des animaux est génléraent constitué de molécules
circulaires monomeériques de ~16 kb. Cependant, idasmares exceptions qui ont été décrites, deux
especes d’OniscideaArmadillidium vulgare et Porcellionides pruinosus(Crustacés Isopodes
terrestres) présentent un ADNmt atypique composéaécules monomériques linéaires de ~14 kb
associées a des diméres circulaires et palindraside ~28 kb. Afin de connaitre plus en détail sa
structure, 'ADNmt atypique @. vulgarea été séquencé. Il contient bien les 13 génes togaar
des protéines et les deux sous unités ribosomaderglement présents dans I'’ADNmt des
Métazoaires, mais en revanche il ne présente pasdmble des 22 ARN de transferts (ARNt)
attendus. De plus, une étonnante hétéroplasmieragyjénédn ARNTt alloaccepteur pour les acides
aminés Alanine et Valine (ARRYY®) a été découverte. Cette hétéroplasmie est unmgemique
chez les Eucaryotes par la présence de deux géfiEaemts sur le méme locus mitochondrial. De
facon surprenante, cette hétéroplasmie a égale@térnibservée chez de nombreuses autres espéces
d’Oniscidea qui possédent aussi un génome mitoctadradypique. Il semble donc que I'apparition de
cet ADNmt atypique chez les Isopodes ait permippaition de 'ARNE?V? et que les forces
évolutives permettant le maintien de ces deux gesssentiels a la traduction mitochondriale soient

impliqguées dans la conservation de cette struetty@que.

Mots clefs : ADN mitochondrial, hétéroplasmie, ARNt, IsopodEsystaceés terrestres

ABSTRACT

In animals, mitochondrial DNA (mtDNA) is genesatomposed of ~16 kb circular monomer
molecules. However, two species of terrestrial GrueandArmadillidium vulgareandPorcellionides
pruinosus(lsopoda: Oniscidea) are exceptions. Their mtDNAasposed of ~14 kb linear monomers
associated to ~28 kb circular head-to-head dimersrder to describe its structure, the complete
MtDNA sequence oA. vulgarehas been obtained. It does contain the 13 proteimg genes and the
2 ribosomal sub-units generally found in metazodDNA, but not all of the 22 expected transfer
RNA (tRNAs). Besides, a surprising heteroplasmyt tienerates a dual tRNA alloacceptor for both
amino acids Alanine and Valine (tRNA"®) has been discovered. This heteroplasmy by theepoe
of two different genes on a single mitochondriatus is an unique example in eukaryotes.
Interestingly, this heteroplasmy has been obseivedwide range of Oniscidea species carrying an
atypical mtDNA. The appearance of the atypical ofitndrial genome in isopods may have permit
the appearance of the tRR&®, and evolutionary forces that allow the maintemant these two

genes essential for mitochondrial translation magintiserve the atypical structure of mtDNA.

Keywords: mitochondrial DNA, heteroplasmy, tRNA, Isopodaréstrial crustaceans



